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Esipuhe

Tama tarkastelu keskittyy Vanhan Rautalammin Kor-
hosten sukuseuran (perustettu vuonna 1951 ja rekiste-
roity 1953) Korhosiin. Rautalammin seudun Korhosten
sukuhistoria alueen ensimmaéisestd Korhosesta l&htien
on pitkalti selvitetty: historiallisia asiakirjoja hyddyn-
tvien sukututkimuksen ja paikallishistorian antamaan
kuvaan minulla ei ole mitdén lisattdvaa. Sen sijaan
keskityn Rautalammin Korhosten "sukuesihistoriaan™:

mistd [0ydadmme esi-isat keskiajalla, mistd rautakaudel-
la ja niin edelleen.

Tarkein tieteenala kurkotettaessa suvun historianta-
kaiseen menneisyyteen on genetiikka, erityisesti Y-
kromosomin DNA:sta selvitettvien isdlinjojen tutki-
minen, koska sukunimi on perinteisesti kulkenut isélin-
jaa mydten. Perinteisen sukututkimuksen ja geenitut-
kimuksen yhdistdmistd kutsutaan geenisukututkimuk-
seksi (genetic genealogy), ja tdmén tutkimuksen tarkein
paadméaara onkin Rautalammin Korhosten isélinjan vai-
heiden selvittdminen.

Geenisukututkimuksen rinnalla esittelen myds erai-
den muiden tieteenalojen tuloksia siltd osin kuin ne
valaisevat Korhosten isélinjan vaiheita, ja loppua kohti
tarkastelu laajeneekin monitieteiseksi sukuhistoriaksi.
Vain historiallisen ajan osuus (joka on selvitetty jo tata
ennen) jaa tasté esityksesta puuttumaan.

Historiallisten asiakirjalahteiden tasoista varmuutta
ei esihistoriasta ole milloinkaan mahdollista saavuttaa,
mutta todennakdisin kehitys on kuitenkin mahdollista
erottaa vdhemman todennakaisistd. Tulevaisuuden tu-
lokset, esimerkiksi muiden Savon Korhosten isélinja-
testit, saattavat luonnollisesti tarkentaa ja muokata tés-
sé esitettyd ndkemystd Rautalammin Korhosten isélin-
jan alkuperdastd, mutta ne tuskin kuitenkaan voivat tay-
sin kumota ndkemyksen perusteita.

Uskallan sanoa, ettd vastaavanlaisia sukulinjan esi-
historiaan kurkottavia monitieteisia selvityksia ei luul-
tavasti ole aiemmin tehty. Geenisukututkimus ja sen
ympdrille laajennettu monitieteinen sukuhistoria ovat
tutkimussuuntauksina talld hetkelld vasta idullaan, ja
olen hyvillani, ettd Vanhan Rautalammin Korhoset as-
tuvat rohkeasti ndyttaméaan esimerkkia muille.

Kiitdn Vanhan Rautalammin Korhosten sukuseura
ry:n Juhani ja llkka Korhosta seké eri Korhosia edusta-
vaa Ari Korhosta taustatiedoista ja hedelméllisista kes-
kusteluista — seka tietysti kaikkia niit4 Korhosia ja mui-
takin suomalaisia, joiden teettdmien geenitestien tulos-
ten vertailu mahdollistaa esihistoriallisten esi-isien hap-
lotyyppien rekonstruoimisen, karkean ajoittamisen ja
summittaisen paikantamisen.

Tarkastelu on péivétty esitelmépdivdin 16.6.2013,
jolloin pidettiin Vanhan Rautalammin Korhosten suku-
seuran sukujuhla.

Jaakko Hakkinen Tuusula

(Filosofian maisteri, fennougristi Jaakko Hakkinen tekee
tohtorinvaitdskirjaa monitieteisestd alkuperatutkimukses-
ta kantakielikeskeisesti.)
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1. Lahtotilanne

FamilyTreeDNA:n Finland DNA -projektin tietokan-
nassa" on talla hetkella...

— isdlinjatestattuja Korhosia: 6

— isdlinjatestin vastikaan tilanneita Korhosia: 1

Yhden Korhosen, jonka isdn sukunimi tulee tdman
aidin puolelta, jatan kéasittelemattd muiden Korhosten
mukana. Viidestd muusta Korhosesta nelja kuuluu Y-
kromosomaalisen haploryhmé&n N1cl (merkkimutaatio
Tat-C) karjalaiseen ryhmaén ja yksi saman haploryh-
man savolaiseen ryhméén (Pielisjarveltd). Kasittelen
seuraavassa pelkastadan karjalaisia Korhosia, koska sa-
volaisen Korhosen isdlinja on eronnut heista jo tuhan-
sia vuosia sitten. Sukunimen taytyy siis olla néihin
sukuihin itsendisesti omaksuttu, eika todellista l1&hi-
sukulaisuutta karjalaisen ryhméan Korhosiin voi olla.

Rautalammin Korhosilta on kaksi isélinjanaytett,
ja ndiden lisdksi on testattu yksi Nilsid&n Korhonen ja
yksi Sotkamon Korhonen. Liséksi kéytossa ovat testi-
yhtion eli FamilyTreeDNA:n tietokannat, joissa on jo
yli 2000 suomalaista isdlinjandytettd (Finland DNA
Project), joista noin 60 % kuuluu haploryhméan N1cl,
sekd satoja samaan haploryhméan kuuluvia néytteita
Vengjalta, Baltiasta ja Skandinaviasta, vdhemméssa
maarin myods Aasian puolelta ja Keski-Euroopasta.

Kaikki neljé karjalaisen ryhman Korhosta ovat siis
nykyisin eldvid ihmisid, mutta heidan haplotyyppidan
késitelladn vanhimman tunnetun suoran isalinjan esi-
isdn mukaan, vaikka samalla tiedostetaan, ettd nyky-
henkildn ja esi-isan haplotyyppi ei automaattisesti ole
sama.

B Rautalampi  Kolme karjalaista
H Nilsia Korhosta (N1c1)
H Sotkamo
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115186 (Petri) & 285247 (llkka):
Tuomas Pekanpoika Korhonen, n. 1520-1597,
Sonkarinsaari?, Rautalampi, Pohjois-Savo (115186:
Z1940+, Z1941+)

172715 (Ari):
Pekka Korhonen, n. 1575-1635, Keyritty, Nilsid,
Pohjois-Savo (Z1940+, Z1941+)

213040 (Veikko):
Swen Korhonen, n. 1626-1683, Sotkamo, Kainuu
(Z21940+, Z1941+)

2. Menetelmat

2.1. Geenisukututkimus

Geenisukututkimus on perinteisen, historiatieteen me-
netelmié hyddyntavan sukututkimuksen ja ihmisen kro-
mosomien DNA:ta analysoivan geenitutkimuksen yh-
distdmistd. Nama kaksi tasoa eroavat ominaisuuksil-
taan, mutta parhaimmillaan ne tdydentavét toisiaan.

Perinteinen sukututkimus tuo nékyviin kaikki esi-
vanhemmat ja antaa heille ja heidén perheelleen nimen
sekd syntymé- ja kuolinajan ja -paikan, ja mahdollisesti
liséksi tietoa esimerkiksi elinkeinoista, omaisuudesta ja
karajoinneistd. Aikasyvyys on kuitenkin rajallinen: sei-
nd tulee vastaan vanhimpien asiakirjaléhteiden takana.
Historiallinen aika alkaa Suomessa suunnilleen 1300-
luvulla, ja 1100- ja 1200-lukuja voidaan sanoa varhais-
historialliseksi ajaksi. Kaikki sitd edeltavat tuhannet
vuosisadat ovat esihistoriaa.

Geenitutkimuksessa puolestaan aikasyvyys on val-
tava: isé- ja ditilinjoja voidaan seurata yli sadantuhan-
nen vuoden taakse, kaikkien nykyihmisten yhteiseen
jallinen: yksiloitd nimineen ja elinkaarineen ei tavoite-
ta, ei valttdmatta edes jokaista sukupolvea. Todellisten
sukupolvien sijaan tavoitetaan mutaatiosukupolvet:
67:n markkerin tarkkuudella tapahtuu tilastollisesti
suunnilleen yksi mutaatio 5-8 sukupolvessa, riippuen
kéytetystd mutaatioasteesta. Haplotyyppisukupuuhun
merkitty "yksil6", jonka erottaa edeltgjéstéan ja jalke-
ldisestddn yksi tai useampi mutaatio, edustaa siis use-
ampaa todellista sukupolvea.

Kun isélinjan kahden rekonstruoidun esi-isén vali-
nen todellinen geneettinen etdisyys (GD) on vain yhden
mutaation verran, ne edustavat perdkkdisia mutaa-
tiosukupolvia. Mutaatioita ei kuitenkaan tapahdu maéa-
rdajoin vaan sattumanvaraisesti, joten yksi mutaatio-
sukupolvi saattaa vastata useita todellisia sukupolvia.
Selvittdmalla l&hiosumien maantieteellinen levinnei-
syys ja keskindiset geneettiset etdisyydet voidaan esi-
isdt (mutaatiosukupolvet) sijoittaa karkeasti aikaan ja
paikkaan.

Muiden menneisyytta tutkivien tieteenalojen avulla
voidaan sitten péatelld, mité kieltd alueella silloin pu-
huttiin ja millaisia henkilénnimi& oli k&ytdssé (histori-
allinen Kkielitiede, nimistontutkimus), mita elinkeinoja
harjoitettiin - minkakinlaisilla vélineilla (arkeologia,
kansatiede/kulttuuriantropologia), millainen maailman-
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kuva ja uskomusjarjestelméa tuolloin vallitsi (folkloris-
tilkka, uskontotiede) ja millaisessa ymparistéssa ja il-
mastossa elettiin (paleoekologia, geologia, meteorolo-
gia). Nimettdmasta esihistoriallisestakin esivanhem-
masta on mahdollista saada elava késitys, mutta se
vaatii vaivaa ja perehtymista.

Sukututkimuksen ja geenitutkimuksen yhdistami-
nen nykyajassa — todellinen geenisukututkimus — auttaa
meitd selvittdm&an historiallisten esivanhempiemme
geenilinjat ja kurkistamaan kauemmas esihistoriaan.
Néytteenantajan isdlinja (Y-kromosomin DNA) ja é&i-
tilinja (mitokondrion DNA) kattavat joka esisukupolvi
aina entistd pienemman osan todellisista esivanhem-
mista: vanhemmistamme ne kertovat 2/2, isovanhem-
mistamme 2/4, isoisovanhemmistamme 2/8, isoisoiso-
vanhemmistamme 2/16 jne. Kaikki muut esivanhem-
paislinjat (isanditi, aidinisanisd) jaavat hamaran peit-
toon.

Geenisukututkimuksen avulla meidén on Kkuitenkin
mahdollista selvittdd myds nuo muut esivanhempaislin-
jat. Minun is&nditini on tétini &iti, joten testaamalla
tatini tai hanen lapsensa (mitokondriaalinen DNA pe-
riytyy myos pojille, mutta vain tytot siirtavat sen omille
lapsilleen) saadaan selville isanditini ditilinja. Vastaa-
vasti testaamalla enoni tai hénen poikansa saadaan
selville &idiniséni isélinja.

Isalinj Aitilinja
Aidinisan
| B isalinja
Mina Aitini veljenpoika

Né&in saadaan pala kerrallaan kerattya tietoa yha use-
amman esivanhemman isa- ja éitilinjasta. Saman alu-
een sukujen isa- ja ditilinjat ovat tietysti osittain samat,
ja viime kéadessa saadaan tietoa koko kylan tai pitdjan
tai jopa maakunnan isé- ja ditilinjoista. Tassé vaiheessa
(joka on vield kaukana tulevaisuudessa) pystyttaisiin jo
vertaamaan eri alueiden nykysuomalaisten isa- ja aiti-
linjapitoisuuksia (eri haploryhmien prosenttiosuuksia)
menneisyyden tietyn ajanhetken pitoisuuksiin, mik&
antaisi yleisemminkin arvokasta tietoa véestohistorias-
ta: ihmisten liikkumisesta, sukulinjojen katkeamisesta
ja toisten lisddntymisestd ynna muusta sellaisesta.

2.2. Perinteinen sukututkimus

Perinteinen sukututkimus kuuluu menetelmiltdén histo-
riatieteen piiriin: sen aineistona ovat kirjalliset 1ahteet.
Sukututkimuksen aikasyvyys ulottuu menneisyydessa
aina kirjoitetun historian alkuun; Suomen osalta en-
simmadisten reaaliaikaisten asiakirjalahteiden ilmesty-
minen maarittdd varhaishistorian alun 1100-luvulle,
mutta vasta 1300-luvulla astutaan kunnolla historialli-
seen aikaan. Vield varhaisemmissakin kirjallisissa 1&h-
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teissd on mainintoja, joiden on tulkittu viittaavan Suo-
meen ja suomalaisiin, mutta ne eivat ole varsinaisia
asiakirjalahteitd, joten niissd historiallisen todellisuu-
den erottaminen kuvitelmista ja myyttiaineksista on
hankalaa.

Sukututkimuksen ehdoton etu on nykyisin eldvan
yksilon esipolvien tuominen henkil6tasolle: asiakirjois-
ta selvidvat esivanhempiemme nimet, syntymaajat, vih-
kipaivamaarat, muuttoajankohdat ja kuolinajat, per-
heenjésenten nimet, omaisuus, karéjoinnit jne. Geeni-
sukututkimusta ajatellen perinteinen sukututkimus on
tarked muutamastakin syysta:

1. Varhaisin tunnettu suoran isélinjan esi-isd voidaan
sijoittaa kartalle. Kartalla kolme karjalaista Korhos-
ta asettuvat linjalle Rautalampi—Nilsia—Sotkamo.
Lahtooletuksena voidaan pitad, ettd ryhman jasen-
ten maantieteellinen etdisyys vastaisi suunnilleen
geneettista etdisyyttd. Ottamalla l&htokohdaksi pel-
kastddn nykydan eldvien henkildiden tai heidan
vanhempiensa tai isovanhempiensa syntymapaikka
olisi vaarana virheellisen ké&sityksen saaminen su-
kulinjojen levidmisreiteista.

2. Kun saman esi-isan jalkeldisid on testattu useampia,
saadaan esi-isdlle sukututkimuksen avulla varma
ajoitus, josta taaksepdin lahdettiessd vasta joudu-
taan turvautumaan keskimaaréiseen mutaationopeu-
teen. Liséksi ndhddan mutaatioiden ja sukupolvien
méaarad yhteisesta esi-isasta nykyhenkildihin; tdman
tiedon avulla voidaan testata mutaatioasteiden us-
kottavuutta.

3. Voidaan laskea isélinjan sukupolvien pituus isén
syntymasté lapsen syntymaan, koska mitd vanhem-
pana tulee isaksi, sitd todenndkdisemmin Y -kromo-
somissa on ehtinyt tapahtua mutaatioita, jotka poi-
kalapsi perii. Mikali jossain sukulinjassa on muita
enemman vanhoja isid, se saattaa mutaatiomaaral-
taén erota muista sukulinjoista enemman kuin ndma
toisistaan, vaikka todellinen asiakirjoista varmen-
nettu sukulaisuus olisi laheisempikin. Tieto suku-
polvien pituudesta auttaa estdméan sen virheen, etta
geneettinen etdisyys tulkittaisiin automaattisesti to-
disteeksi ajallisesti varhaisesta eriytymisesta.

Neljan karjalaisen Korhosen tunnetut suoran isalinjan
esi-isét ja sukupolvi-iat nayttavat talta:

115186 Petri Korhonen, Rautalampi

. Tuomas Pekanpoika Korhonen, s. n. 1515 (30-v.)
. Lemetti Tuomaanpoika Korhonen, s. n. 1545 (25-v.)
. Paavo Lemetinpoika Korhonen, n. 1570 (30-v.)
. Perttu Paavonpoika Korhonen, s. n. 1595 (25-v.)

. Risto Pertunpoika Korhonen, s. n. 1620 (35-v.)

. Reko Ristonpoika Korhonen, s. n. 1655 (45-v.)

. Risto Rekonpoika Korhonen, s. 23.1.1700 (52-v.)
. Juho Ristonpoika Korhonen, s. 1.5.1752 (28-v.)

. Lauri Juhonpoika Korhonen, s. 20.2.1780 (34-v.)
10. Sakari Korhonen, s. 6.3.1814,

— Isélinjan keskimé&aréinen sukupolvi: 34 vuotta

O©CoO~NO O, WN P
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285247 llkka Korhonen, Rautalampi

. Tuomas Pekanpoika Korhonen, s. n. 1515 (30-v.)

. Lemetti Tuomaanpoika Korhonen, s. n. 1545 (25-v.)
. Paavo Lemetinpoika Korhonen, s. n. 1570 (42-v.)
. Lemetti Paavonpoika Korhonen s. n. 1612 (30-v.)

. Paavo Lemetinpoika Korhonen s. n. 1642 (24-v.)

. Lemetti Paavonpoika Korhonen s. n. 1668 (45-v.)

. Lauri Lemetinpoika Korhonen s. n. 1713 (39-v.)

. Elias Laurinpoika Korhonen s. 1752 (34-v.)

. Elias Eliaanpoika Korhonen s. 1786 (29-v.)

10. Juho Eliaanpoika Korhonen s. 1815 (36-v.)

11. Otto Juhonpoika Korhonen s. 1851 (34-v.)

12. Kalle Otonpoika Korhonen s. 1885 (35-v.)

13. Kalevi Kallenpoika Korhonen s. 1920 (29-v.)

14. llkka Kalevinpoika Korhonen s. 1949

— Isélinjan keskiméaarainen sukupolvi: 33 vuotta

OCOoO~NOOUTEWNPE

213040 Veikko Korhonen, Sotkamo

1. Olavi (Olof) Korhonen s. n. 1573 (32-v.)

2. Olavi (Olof) Korhonen s. n. 1605 (21-v.)

3. Veini (Swen) Korhonen s. n. 1626 (24-v.)

4. Lauri (Lars) Korhonen s. n. 1650 (19-v.)

5. Antti (Anders) Korhonen s. 1669 (45-v.)

6. Lauri (Lars) Korhonen s. 1714 (39-v.)

7. Matti (Mathias) Korhonen s. 04.08.1753 (30-v.)
8. Antti (Anders) Korhonen s. 09.01.1783 (27-v.)
9. Antti (Anders) Korhonen s. 06.02.1810 (22-v.)
10. Lauri Renne (Lars Reinhold) Korhonen s.
10.04.1832 (41-v.)

11. Renne (Reinhold) Korhonen s. 18.12.1873

— Isélinjan keskimaéaréinen sukupolvi: 30 vuotta

172715 Ari Korhonen, Nilsid

. Pekka Korhonen n. 1575 (28-v.)

. Sipi Korhonen n. 1603 (37-v.)

. Tuomas Korhonen n. 1640 (28-v.)

. Pekka Korhonen n. 1668 (23-v.)

. Heikki Korhonen n. 1691 (44-v.)

. Juho Korhonen n. 1735 (23-v.)

. Heikki Korhonen 19.11.1758 (53-v.)
. Kaapro Korhonen 5.5.1811 (29-v.)

. Juho Korhonen 25.12.1840 (34-v.)
10. Matti Korhonen 28.4.1874 (25-v.)
11. Juho Korhonen 4.3.1899 (?)

— Isélinjan keskimaéaréinen sukupolvi: 32 vuotta

OCo~No ok~ wWwNPE

Keskimaarin sukupolvipituudet ovat hyvin samankal-
taisia: 30, 32, 33 ja 34 vuotta. Viimeisimpien sukupol-
vien poikkeavakaan ika ei tatd keskiarvoa juurikaan
muuttaisi. Tall& perusteella ei odottaisi suuria eroja
henkildiden isélinjojen mutaatiomadrissé. On kuitenkin
huomioitava se mahdollisuus, ettd yksittdiset hyvin
vanhoina isaksi tulleet tapaukset voivat olla merkitta-
vid: talldin mutaatioita voisi esiintya todennakdisyyksi-
en vastaisesti esimerkiksi kahdessa perakkéaisessa suku-
polvessa. Nelikymppisena iséksi tulleen DNA:lla on
kuitenkin ollut kaksinkertainen aika mutaatioiden ta-
pahtua verrattuna kaksikymppisend iséksi tulleen
DNA:han. Yli 40-vuotiaana iséksi tulleita 16ytyy Kor-
hosten isélinjoista seuraavasti:
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Petri: 45-v. ja 52-v.
llkka: 42-v. ja 45-v.
Veikko: 45-v. ja 41-v.
Ari: 44-v. ja 53-v.

Merkittavia eroja ei 10ydy: kaikilla on kaksi yli 40-
vuotiaana iséksi tullutta esi-iséé isalinjassaan.

2.3. Geenitutkimus
2.3.1. Kdisitteet

Haploryhma (haplogroup): tietyn muinaisen ja ainut-
kertaisen SNP-mutaation lapikdyneen miehen (tai
naisen) kaikki jalkeldiset.

Haplotyyppi (haplotype): yksittdisen naytteenantajan
tulos, kéytdnnossa lukujono (esim. 67 lukuarvoa: 14
2414111113111210...).

Isélinja (paternal lineage): aina iséstd poikaan eteneva
sukulinja, jota seurataan Y-kromosomin DNA:sta;
sukupolvien lukumé&érd on rajoittamaton. Viittaa
kaytannossa koko haploryhméan tai johonkin sen
alaryhmaan.

Aitilinja (maternal lineage): aina &idista tyttareen ete-
nevd sukulinja, jota seurataan mitokondrion
DNA:sta; sukupolvien lukumaéra on rajoittamaton.
Viittaa kdytannossa koko haploryhmaén tai johon-
kin sen alaryhmaan.

Haplotyyppisukupuu (haplotype family tree): Haplo-
tyyppien ryhmitteleminen polveutumisjérjestykseen
eli sukupuun muotoon.

Juurruttaminen (rooting): tietyn ryhmén haplotyyp-
pisukupuu liitetddn mahdollisimman taloudellisesti
koko haploryhmén sukupuuhun, jotta ndhddan mi-
ten ryhmé polveutuu varhaisemmista esimuodoista.

Markkeri (marker): haplotyypissé nimetty kohta, jolla
on lukuarvo (esim. markkerissa DY S393 on kaikilla
Korhosilla arvo 14).

GD (genetic distance): geneettinen etdisyys; haplo-
tyyppien toisistaan eroavien lukuarvojen lukumaa-
ra. Esimerkiksi GD 2/67 merkitsee, ettd vertailta-
vissa haplotyypeissa on perdti 65 samaa lukuarvoa
ja vain kaksi eroavaa lukuarvoa.

TGD (true genetic distance): todellinen geneettinen
etdisyys; kun haplotyyppi on juurrutettu haploryh-
méan haplotyyppisukupuuhun, ndhdaén ketk& ovat
oikeasti l&heisimpid sukulaisia. Joskus riippumat-
tomat rinnakkaismutaatiot saattavat aiheuttaa tilan-
teen, jossa ndenndinen GD A:n ja C:n vélilld on
pienempi kuin A:n ja B:n valill4, mutta juurruttami-
sen jélkeen selviéa, ettd A ja B polveutuvat ajalli-
sesti laheisemmastd esi-isastd kuin A ja C. Myds
henkild, jonka isdlinjassa on tapahtunut tavallista
vahemman mutaatioita ja joka siksi sijoittuu lahelle
runkoa, ndyttdd GD:n osalta olevan I&hempénd mo-
nia sellaisia, jotka todellisuudessa edustavatkin su-
kupuun eri oksaa.
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Emaés (nucleotide): DNA koostuu yksittaisista eméaksis-
t4, joita ovat T (tymiini), C (sytosiini), A (adeniini)
ja G (guaniini).

Mutaatio (mutation): emaksen muuttuminen toiseksi.
Yleisimmin mutaatiot tapahtuvat niin, ettd T ja C
muuttuvat toisikseen ja A ja G toisikseen, tosin
muunkinlaisia mutaatioita tapahtuu. Haplotyypissé
mutaatio nékyy lukuarvon muutoksena suhteessa
[&heisiin osumiin: jos kaikilla muilla l&hisukulaisil-
la on tietyssa kohdassa arvo 10 ja vain yhdelld 11,
on viimemainitulla tapahtunut mutaatio 10 > 11.

Rinnakkaismutaatio (parallel mutation): kahdessa eri
linjoja edustavassa haplotyypissa toisistaan riippu-
matta tapahtunut sama mutaatio. Rinnakkaismutaa-
tiot saavat kaksi haplotyyppid nayttdmaan GD:n
osalta l&heisemmilta kuin ne ovatkaan, mutta todel-
linen tilanne paljastuu juurrutettaessa haplotyypit
haplotyyppisukupuuhun.

Takaisinmutaatio (reverse mutation): mutaatio, joka
palauttaa aikaisemmassa haplotyyppisukupolvessa
muuttuneen lukuarvon takaisin alkuperdiseen ar-
voon (esim. 12 > 13 > 12) saaden haplotyypin nayt-
tdmaan vanhakantaisemmalta, ikdin kuin se olisi
haarautunut sukupuun rungosta varhaisemmassa
vaiheessa. Todellinen tilanne paljastuu juurrutetta-
essa haplotyypit haplotyyppisukupuuhun.

Kaksosmutaatio (twin mutation): kaksi vierekkaista
markkeria mutatoituvat aina yhdessa. TGD:ta las-
kettaessa kaksosmutaatio lasketaan yhdeksi mutaa-
tioksi, vaikka kahden markkerin lukuarvo muuttuu.

Tuplamutaatio (double mutation): joskus lukuarvo voi
muuttua kaksi askelta kerrallaan (esim. 10 > 12).
Jos yhdeltakaan l&hisukuiselta haplotyypilta ei 16y-
dy valimuotoa (t&ssa 11), oletetaan kyseessa olevan
tuplamutaatio. TGD:t& laskettaessa tuplamutaatio
lasketaan yhdeksi mutaatioksi.

2.3.2. SNP- ja STR-tasot

Geenitutkimus merkitsee kéytdnndssa kromosomien
DNA:n emasjérjestyksen tutkimista. T&ssa ei ole tar-
peen selvittdd DNA:n molekyylitason rakentumista,
vaan kasittelen asiaa vain silla tasolla kuin on valttdma-
tontda DNA-analyysin tulosten ymmaértadmiseksi. Asia
esitetadn isalinjan eli Y-kromosomin DNA:n kannalta,
ellei toisin mainita.

Geenitestin tuloksessa on kaksi tasoa: haploryhma-
taso ja haplotyyppitaso. Haploryhmé maéaritetdén tes-
taamalla joukko yksittdisia emdksid, joissa maailman
kansoilla esiintyy vaihtelua (SNP = single-nucleotide
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polymorphism). Kaytdnndssd SNP-mutaatio (emés
muuttuu siind kohtaa toiseksi) on ainutkertainen, ja
kaikki ne, joilla esiintyy tietty SNP-mutaatio, polveu-
tuvat siis samasta esi-isdstd ja kuuluvat samaan haplo-
ryhmaan tai alahaploryhméan. Peruseméksia on nelja
(T, C, A ja G), ja ne mutatoituvat yleensa pareittain: T
< > C ja A <> G. Muitakin mutaatioita kuin néiden
parien vélisid tavataan, mutta ne ovat harvinaisempia.

Kaikki testatut Korhoset kuuluvat haploryhmaén
Nlcl, jota luonnehtii merkkimutaatio M46: T > C
(aiemmin Tat-C), eli tietyssé Y-kromosomin kohdassa
T on muuttunut C:ksi. Viime vuosina on I6ydetty run-
saasti uusia SNP-mutaatioita, joiden avulla haploryh-
maluokittelut ovat entisestddn tarkentuneet. N1cl-
haploryhman juuren ja viimeisen Korhosia maarittavan
SNP-mutaation valiin mahtuu useita SNP-mutaatioita,
joiden perusteella voidaan maarittdd alahaploryhmia
seuraavan sukupuun mukaisesti (tuorein tieto ISOGGin
sivuilta):

N1lcl (M46: T > C; P105: G > A)

Nlcla (M178:C>T;P298:C>T)

Nilclal (L708: C> A; L839: A>G)

Nlclala (Z1973/L1026: TA > del [= katoaa];
L392: A>C)

N1lclala2 (Z1936: C > T)

Nlclala2a (21925: CA > C; Z1935: A>G)

Nlclala2al (Z1941: T > G)

Nlclala2ala (Z1940: G > A)

Joidenkin alahaploryhmien peréssa on kaksi eri mutaa-
tiota. Koska mutaatiot tapahtuvat toisistaan riippumatta
yksi kerrallaan, on mahdollista ett4 tulevaisuudessa
I0ytyy sellainen henkild, jolla on tapahtunut vain toi-
nen jonkin alahaploryhmén merkkimutaatioista. Tallgin
SNP-sukupuuhun syntyy uusi haara ja myGhempien
alahaploryhmien numerointi  muuttuu: esimerkiksi
Nlcla tuleekin P105:n kohdalle, ja N1clal M178:n
kohdalle. Koska luokittelu el&d& koko ajan ja nimirimp-
sut venyvét luokittelun tarkentuessa, on usein tarkoi-
tuksenmukaista ilmaista vain p&ahaploryhma ja merk-
kimutaatio; esimerkiksi N-Z1940 tarkoittaa alahaplo-
ryhmaé N1clala2ala.

Toinen taso, joka DNA-analyysin tuloksissa nékyy,
on haplotyyppitaso: STR-taso eli lyhyiden toistojakso-
jen (short tandem repeats) taso. Family-TreeDNA:n
tietokannassa henkildn testitulos eli yleensa 67:n luvun
sarjasta koostuva haplotyyppi nayttda talta (tilasyista
kuvassa ovat mukana vain ensimmaiset 15 markkeria):

O/0/000 OO0 o0 o0 o|o
< ([ (||| =
wi;m v n w W m o wm wu n v\ v
W |2 (W (W W W
© (D (0 (D (0 (N (0 (w| e o o ;|
Paternal Ancestor Name Haplogroup| & | & S| (o @ (0|2 N (2|, ©
Haplogroup N
NE0401 LarsTauriainen1600, Tavajarvi Kuusamo,Finland -1939  Finland N1c1 1424 14 11 1113 11 12 10 14 14 30 17 10-10
N9370 Lauri Laukain, 1500 AC, Punkaharju, Laukansaari Finland N1 14 24 14 11 1113 11 12 10 14 14 30 17 10-10
109270 Mikko Nuutinpoika Nikki?, 1692-1752, Joutseno Finland M 1424 14 111113 11 12 10 14 14 30 17 10-10
154501 Mikolay Shikalov, 1870, Nizhnyaya Sada, Udmurtia Ru  Russian Federationh1c1 14 24 14 11 1113 11 12 10 14 14 30 17 10-10
NB6885 Wilhelm Johansson, 1828, Pomarkku, Finland Finland N 14 24 14 11 11-13 11 12 10 14 14 30 17 10-10
97324 Eetu Allan Porkka, 1898, Hattuvaara, Lieksa, Finla Finland N 14 24 14 111113 11 12 10 14 14 30 17 10-10

http:/fwww.familytreedna.com/public/finland/default.aspx?vgroup=finland&section=yresults
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Markkerit on nimetty esimerkiksi "DYS393", ja sarak-
keissa olevat luvut ilmaisevat kyseisen STR-jakson
toistoarvon. Kaytanndssa STR-jakso koostuu yksittéi-
sistd emaksistd, jotka toistuvat DNA:ssa tietynlaisina
jaksoina:

Allele Setl | Set2 Repeat Structure Ref.
(Repeat #)

23 212 | 213 | [TCTG]s[TCTA];o[TCTG);[TCTAl; 560; SRM

2395

24 216 | 217 | [TCTGls [TCTA][TCTG][TCTAL, 560; SRM

2395

STR-markkerin DYS390 rakenne (Korhosilla arvo 24)
http://www.cstl.nist.gov/strbase/str v390.htm

Markkeri nimeltddn DYS390 koostuu emaésjaksojen
TCTG ja TCTA toistoista: Korhosilla toistuu ensin
TCTG kahdeksan kertaa, sitten TCTA yksitoista ker-
taa, sitten taas TCTG kerran ja lopuksi TCTA nelja
kertaa. Mutaatiotasolla tarkastellen STR-taso ei kuiten-
kaan eroa SNP-tasosta: molemmissa kyse on aina
emasten muuttumisesta. STR-tasolla kyse on yleensa
siitd, ettd polymeraasivirheen vaikutuksesta toistojakso
(esim. CA) joko katoaa tai syntyy ylimaéréinen sellai-
nen.

SNP-taso STR-taso

ACGAGCTGCCACG ACGAGCCACACAGCCACG
TGCTCGACGGTGC TGCTCGGTGTGTCGGTGC
ACGAGCCGCCACG ACGAGCCACACACACAGCCACG

TGCTCGGCGGTGC

Salmela, Elina 2012: Genetic structure in Finland and Sweden:
Aspects of Population History and Gene Mapping.

Siind missd SNP-mutaatiot ovat kdytdnndssa ainutker-
taisia, saattaa samaan lopputulokseen johtava STR-mu-
taatio tapahtua riippumattomasti useita kertoja. Siksi
STR-taso eli haplotyyppitaso ei ole yht& absoluuttisen
luotettava kuin SNP-taso. On kuitenkin kolme seikkaa,
jotka vahentavét epavarmuutta.

N1

TGCTCGGTGTGTGTGTCGGTGC

Jaakko Hakkinen 16.6.2013

Ensiksikin jokaisella markkerilla on tietty mutaa-
tionopeus. Joissain markkereissa ei ole valttdmatta edes
koko haploryhmaéssa milloinkaan tapahtunut mutaatioi-
ta, joissain on tapahtunut mutaatio vain kerran ja jois-
sain useita kertoja. Haplotyyppien ryhmittelysséa paino-
tetaan keskihitaita markkereita, koska nopeimpien
markkereiden arvot vaihtelevat jopa lahisukuisen ryh-
mén jasenten valilla ja koska hitaimmissa markkereissa
usein kaikilla samaan haploryhméaén kuuluvilla on sa-
ma arvo. Nimenomaan keskihitaat markkerit yleensa
erottavat alaryhmaét toisistaan, ja monesti ne myos vas-
taavat levinneisyydeltdan jotain alahaploryhméa luon-
nehtivaa SNP-mutaatiota.

Toiseksi markkereita on nykyddn kaytossa niin
paljon (67 markkeria on yleisin, mutta sen jalkeen voi
laajentaa 111:een markkeriin), ettd on helppo nahda,
milloin kyseessd on itsendinen rinnakkaismutaatio ja
milloin yhteiseltd esi-isalt peritty mutaatio. Jos kaksi
haplotyyppid on kaukana toisistaan (suuri GD) ja ne
jakavat vain yhden yhteisen mutaation mutteivat mi-
td4dn muita nuoria, alaryhmékohtaisia mutaatioita, ne
eivat kuulu samaan alaryhméaén, vaan niiden linjoissa
on vain sattumalta tapahtunut sama mutaatio. On &&-
rimmaisen epatodennakoistd, ettd kahdessa linjassa ta-
pahtuisi useita samoja mutaatioita tdsmalleen samoissa
markkereissa, etenkin kun mutaatio voi tapahtua joko
ylos- tai alaspdin: 11 > 10 tai 11 > 12,

Kolmanneksi STR-tason haplotyyppiluokittelut voi-
daan ankkuroida SNP-tason haploryhmaluokituksiin
rekonstruoimalla molemmat tasot huomioiva haplo-
tyyppisukupuu, jolloin Kiistanalaisissa polveutumista-
pauksissa asia voidaan yleensd varmentaa SNP-mutaa-
tioita testaamalla (tosin ne on tilattava erikseen).

Nykyiselldén isélinjojen selvittely onkin niin var-
malla pohjalla, ettd suuria muutoksia alahaploryhmiin
tuskin enda tulee. Pieniéd tarkennuksia sen sijaan voi
tulla vield runsaastikin, kun yha useampi eri alaryhmiin
kuuluva testaa SNP-mutaatioita.

Haplotyyppisukupuu voi nayttad esimerkiksi talta:

132314101113111211141416=301809091112251420291313141411111819141418 18
36361210110815160811100811101221211410121217071322211412111011111211

Nlc L729+

132314101213111211141416=30180909111225142029131315151111181914141819
3 1

36361210110815160811100811101221211410121217071

Nlel Tat+

132
363
Nlcla M178+

132
363

Esimerkkikuva on tdmén esityksen lopussa olevasta
haplotyyppisukupuusta, jossa yhdistetddn SNP- ja
STR-taso (67 markkeria). Haplotyyppi on jaettu kah-
delle riville, jottei kirjasinkokoa tarvitsisi pienentéa lii-
kaa. Jalkeldishaplotyyppi on sisempénd kuin kanta-
muoto; haploryhmanimityksen peréssa on sit4 luonneh-

3
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tivan SNP-mutaation nimi vihrealld; kyseisessa haplo-
tyypissé tapahtuneet STR-mutaatiot on merkitty punai-
sella alleviivattuna ja lihavoituna, ja edeltdjahaplotyy-
peiltd perityt STR-mutaatiot vain alleviivattuna ja liha-
voituna.
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2.3.3. DNA-tulos — vasta alku

Kun konkreettinen DNA:n selvittdminen on tehty, on
satunnaisella ndytteenantajalla kasissdan vain hamara
lukujono eli haplotyyppi (14 24 14 11 11 13..)) ja tie-
dossa sitd luonnehtiva vuorottelevista kirjaimista ja
numeroista koostuva tunnus eli haploryhmad (N1cl).
Tastd oman isdlinjan selvittely vasta alkaa.

Nettihaulla saa selville, ettd haploryhmé N1cl kes-
kittyy koilliseen Eurooppaan ja on levinnyt tdnne Sipe-
riasta joskus tuhansia vuosia sitten. Suomalaisista mie-
histd noin 60 % kuuluu haploryhmain N1cl (itdsuoma-
laisista vielda useampi), ja se on melko yleinen myds
Baltiassa ja Pohjois-Vendjalla. Monesti tdma haplo-
ryhma on haluttu yhdistada uralilaiseen kielikuntaan,
vaikka perustelut ovatkin hatarat: haploryhméaa ei tava-
ta kaikilta uralilaisilta kansoilta (esim. selkupeilta ja
nganasaneilta), ja liséksi sitd tavataan monilta muilta-
kin kansoilta alueilla, joilla ei ole milloinkaan puhuttu
uralilaista kieltd — esimerkiksi keskieurooppalaisilta,
espanjalaisilta, itaisen Siperian jukagiireilta (paleosipe-
rialaisen kielen puhujia), jakuuteilta (turkkilaiskielen
puhujia) ja burjaateilta (mongolikielen puhujia), sa-
moin kuin eréiltd Kiinan kansanryhmilta.

Moni haluaa kuitenkin hyddyntdd geenitulostaan
ajallisesti laheisempien esivanhempien selvittelyyn, ja
tallin tuloksen arvo on taysin riippuvainen muihin
tuloksiin vertailusta. Yksindan haplotyyppi ei kerro mi-
tdan isdlinjasta, vaan vasta, kun I0ydetdén lahiosumia
ja ndhdaan miten ne sijoittuvat kartalle, paastdén kur-
kistamaan isdlinjan menneisyyteen. Téstd annan jal-
jempana esimerkin Korhosten avulla.

2.3.4. Haplotyyppivertailu menetelmdnd

Esimerkissd on kolme haplotyyppid kahdentoista
markkerin tarkkuudella:

1) 14231411111311121014 1516
2) 1424141011131112111414 16
3) 1424141111141112101414 16

GD eli geneettinen etdisyys haplotyyppien valilla on:
1-2 = 4/12, 1-3 = 3/12 ja 2-3 = 3/12. Kun kyseessa
ovat lahisukuiset haplotyypit, on helppo rekonstruoida
niiden yhteinen kantamuoto F (founder = perustaja):

Fmod: 142414111113111210141416

Ensimmadinen ja toinen haplotyyppi ovat eriytyneet
t&std perustajasta kahden mutaation verran (GD = 2/12)
ja kolmas yhden mutaation verran (GD = 1/12).

Mikali kuitenkin tilanne on sellainen, ett4 vain osa
jalkel&isistd on testattu (niin kuin todellisessa maail-
massa aina on), ei voida olla varmoja siitd, vastaako
kyseinen perustajahaplotyyppi tasmallisesti sita todel-
lista perustajahaplotyyppia, joka oli ryhmén jasenten
yhteinen esi-isd. Siksi onkin tarkennettava, ettd téssé
vaiheessa kyse on perustajahaplotyypin likiarvona
kaytetystd  laskennallisesta =~ modaalihaplotyypistéa

Jaakko Hakkinen 16.6.2013

(Fmod): jokaisesta markkerista on valittu yleisin eli
modaaliarvo — tassd tapauksessa se arvo, joka esiintyy
kahdessa haplotyypissa kolmesta. Perusteena on se, et-
td vanhimmalla arvolla on yleensa laajin levinneisyys,
ja mitd nuorempi mutaatio on kyseessa, sitd suppeampi
levinneisyys.

Joidenkin nopeasti mutatoituvien markkerien koh-
dalla lukuarvojen kirjo voi olla huomattavan suuri. Yh-
delld henkilolla voi olla tietyssd kohdassa arvo 10,
toisella 11 ja kolmannella 13. Tallgin ei ole olemassa
modaaliarvoa, joten valitaan mediaaniarvo (keskiluku)
11. On taloudellisempaa johtaa arvot 10 ja 13 niiden
vilissé olevasta arvosta 11 (mutaatioaskelia 1 + 2) kuin
olettaa jompikumpi aariluku alkuperaiseksi: luvusta 10
tarvittaisiin 1 + 3 mutaatioaskelta ja luvusta 13 tarvit-
taisiin 2 + 3 mutaatioaskelta. Tallaisessa tapauksessa
kaytdssa on Fmed, eli perustajahaplotyypin likiarvona
on mediaanihaplotyyppi.

1)  142314111113111210141516
2) 142414101113111211141416
3) 1424141311141112101414 16

Fmed: 142414111113111210141416

Modaali- ja mediaanihaplotyypit ovat hyvié likiarvoja
perustajahaplotyypille, mutta katsomalla pelkastaan
niiden jalkeldaisryhmaa ei ole mahdollista saada selville,
vastaavatko ne todellista perustajahaplotyyppia. Ainoa
keino tdman asian selvittdmiseksi on rekonstruoida pe-
rustajahaplotyyppi Frec, ja tdm& onnistuu vain laajen-
tamalla tarkastelua jalkeldisryhmén ulkopuolelle eli
hieman kaukaisempiin sukulaisiin.

Jalkeldisryhma:

1) 142314111113111210141516
2) 142414101113111211141416
3) 1424141111141112101414 16

Kaukaisempia sukulaisia:

4) 142415111113111210131416
5) 1524151111121112101414 16
6) 1424151011131112101414 17

Meilla on nyt toinenkin keskendén l&hisukuisten haplo-
tyyppien ryhmé, joka on sukua ensimmaiselle ryhmal-
le. Téssdkin erot johtuvat nuorista yksilomutaatioita,
lukuun ottamatta kolmatta markkeria, jossa kaikilla
toisen ryhmén jasenilld on arvo 15. Kumman ryhmén
arvo sitten on alkuperdinen? Tdmén selvittdmiseksi on
mentava entistid kaukaisempiin sukulaisiin, aina haplo-
ryhmén alkujuuriin saakka. Korhosten isélinjojen koh-
dalla kyse on Suomen yleisimmastd haploryhmastéa
N1cl (aikaisempia nimityksid Tat-C — Hgl6 — N3 —
N1c). Vertaamalla eri N1cl-alaryhmid sekd haploryh-
man veljeshaploryhmid N1c2a (entinen Hgl2 [osa] —
N1 — Nila) ja N1lc2b (entinen Hgl2 [osa] — N2 —
N1b) ja esimuotoja kuten N1c ja N1 saadaan selville
koko haploryhmén NZ1cl alkuperdiset arvot, jotka ovat
kahdentoista markkerin tarkkuudella seuraavat:
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Frec: 132314101213111210141416
Tasta koko haploryhmén rekonstruoidusta perustajasta
pitaa sitten rakentaa sukupuu, jossa eri ryhmat oksa ja
mutaatio kerrallaan irtoavat rungosta, kunnes paady-
taan esimerkkind olevaan lahisukuisten haplotyyppien
ryhmaan. Kutsun tatd prosessia juurruttamiseksi (ny-
kyhetken haplotyyppien ryhmad juurrutetaan haploryh-
man sukupuun tyveen). Sukupuurakenne voidaan kuva-
ta joko haplotyyppimuodossa mutaatiot merkiten tai
graafisena kuvaajana. Nyt merkitddn mutaatiot koko
haploryhman perustajahaplotyypista Frec alkaen (uusin
mutaatio punaisella):

Frec: 1323141012131112101414 16
l:  1323141111131112101414 16
I:  1423141111131112101414 16
N: 1424141111131112101414 16

Tilanne kuvastaa todellisuutta: talla hetkelld ei tiedetd,
kumpi 11-mutaatioista on tapahtunut aikaisemmin.
Kunhan asia joskus selviad, saadaan haplotyyppisuku-
puuhun uusi porras.

Na&in on péaésty kahden esimerkkiryhman yhteiseen
kantamuotoon. Alkuperdisen ryhméan kolme jésenta
haarautuvat tasséd kohdassa Ill, mutta toisen ryhman
jasenilla on vield yksi yhteinen esimuoto 1V:

Jalkeldisryhma:

1) 142314111113111210141516
2) 142414101113111211141416
3) 142414111114111210141416

Kaukaisempia sukulaisia:
IV: 142415111113111210141416

3:

14 > 15 /3
1

2:23>24

1:13> 14

5:12> 11
4:10 > 11
Frec

Jaakko Hakkinen 16.6.2013

Huomataan myds, ettd ndenndinen GD ei aina kerro
tarkasti sukulaisuuden todellista l&heisyyttd. Haplo-
tyyppien 2) ja 6) vélinen GD = 3/12, eli ne vaikuttavat
melko laheisiltd. Kun kuitenkin juurruttamisen ja pe-
rustajahaplotyyppien rekonstruoimisen jalkeen katso-
taan todellinen geneettinen etdisyys TGD, joka on
laskettava sukupuuta seuraten, se onkin 5/12. (111-2 = 2
mutaatiota, 111-1V = 1 mutaatio ja IV-6 = 2 mutaatio-
ta). Geneettinen etdisyys nayttdd pienemmaltd kuin
todellisuudessa onkaan, koska haplotyypeissd 2) ja 6)
on tapahtunut toisistaan riippumatta sama mutaatio
(rinnakkaismutaatio): neljannessa markkerissa 11 > 10.

Teoriassa mahdollinen olisi myds vaihtoehto, etta
haplotyyppi 6 olisikin oikeasti samaa ryhmaa haplo-
tyypin 2 kanssa (sukupuukuvaajan punainen viiva) ja
siind olisikin tapahtunut itsendinen rinnakkaismutaatio
kolmannessa markkerissa (14 > 15), saaden sen nayt-
tdméén samalta kuin IV-ryhméldiset. Kun kuitenkin
vertailtavia haplotyyppeja on todellisuudessa satoja, on
helpompi ndhdd kumpi markkeri on nopeammin muta-
toituva (siind tapahtuu useammin itsendisid rinnak-
kaismutaatioita). Lisaksi markkereitakin on isélinjoissa
nykyéan 67 tai jopa 111, joten jompikumpi tulkinta saa
yleensd tuekseen enemman muita mutaatioita — esi-
merkissahan vastakkain ovat vain kolmannen markke-
rin 14 > 15 ja neljannen markkerin 11 > 10, koska
tarkastelussa on vain 12 markkeria.
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Haploryhméan N1c1 levinneisyys ja esiintymishuiput (Rootsi et al. 2007)

3. Korhosten DNA-tulokset

Korhoset kuuluvat haploryhmaéan N1cl, jota luonnehtii
SNP-mutaatio Tat/M46. Tamé isalinja on levikiltdan
pohjoiseuraasialainen, ja sen rekonstruoitu perustaja-
haplotyyppi paikannetaan vanhakantaisten haarojen pe-
rusteella Eteld-Siperian ja Altain tienoille (punainen
ympyra).

Haploryhmén N1c1 sisdinen luokittelu on tarkentu-
nut suuresti viime vuosina uusien SNP-mutaatioiden
ansiosta (vihrealld):

ltéginen Suomi  Volgan alue

21940
21941

Savolainen Karjalainen

Skandinavia,
Baltia, Lansr- | I
Espanja Ugrilais-turkkilainen

Niclalala N1c1a1a1b Niclala2a N1clala2b

L550| L1022|

N1c1atal
VL29I

|Z1935 |L1034

N1c1ala2
|Z1936

N1c1la1a

L1026
N1c1a1 Siperia
L708
Nic1a

M178
N1c1
M46/Tat
Nic

Korhoset kuuluvat sukupuun latvassa olevaan karjalai-
sen ryhmén Z1940-mutaation luonnehtimaan alaryh-
maén. Alueellisin perustein haploryhm& N1cl on le-
vinnyt Itdmeren alueelle kahdessa aallossa: varhaisem-
pi aalto VL29 on jakautunut aluksi kahden puolen
Suomenlahtea: pohjoiseen (L1022 eli hdméldinen ryh-

mé) ja eteldiseen haaraan (L550). Eteldinen on sitten
jakautunut balttilais-puolalaiseen, espanjalaiseen ja
useampaan skandinaaviseen haaraan.

Myohéisempi aalto Z1936 on jaanyt levikiltdén
itdisemmaksi jakautuen laatokkalaiseen (Z1935) ja
ugrilais-turkkilaiseen haaraan (L1034). Jalkimmaista
tavataan Volgan alueen ja Kazakstanin turkkilaiskan-
soilta sekd Siperian uralilaisilta kansoilta ja unkarilai-
silta. Laatokkalaisen haaran jalkel&isia tavataan laajalti
itisestd Suomesta ja Karjalasta, joitain alaryhmié Ian-
tisestakin Suomesta.

Rautalammin, Nilsidn ja Sotkamon Korhosten hap-
lotyypit juurrutettuna haploryhmédn N1cl haplotyyp-
pisukupuuhun I6ytyvét esityksen lopusta. Tassa esitan
67:n markkerin haplotyypit vain suhteessa toisiinsa,
eroavat kohdat vérikoodattuina:

Petri, Rautalampi PSA:
142414111113111211141415=29161010111224
1418311313141411111820141517 19 1011
08151708091008 11 122122141012121707 1220
221512111011111211

llkka, Rautalampi PSA:
142414111113111211141415=29161010111224
1418311313131311111820141517193737121011
0815170809100811111221221410121217071220
231512111011111211

Veikko, Sotkamo KAI:

1424 14 11 11 13 11 12 11 14 14 15=29 16 10 10 11 12 24
1419311313141411111820141518193737121011
0815170809100811101221221410121216071220
221512111011111211

Ari, Nilsid PSA:

1424141011 131112111414 16=30 16 101011 13 25
1419311313141411111820141517193737121011
0815170809100811101221221410121217071220
221512111011111211

Kun erot on merkitty selvasti, on GD:n laskeminen
helppoa. Petri ja llkka jakavat keskendén kaksi kohtaa,
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jotka on merkitty vaaleanvioletilla — ndma kasvattavat
etdisyyttd vain suhteessa Veikkoon ja Ariin (joilla
myds on keskenddn samat arvot). Kaksosmutaatiot
(Petrin 36 36 ja llkan 13 13) lasketaan yhtena.

Jaakko Hakkinen 16.6.2013

Alustavasti nayttdisi siltd, ettd Rautalammin Korhoset
ovat lahimpéna toisiaan (5/67), Veikon ja Arin ollessa
lahes yhta lahella toisiaan (6/67). Vaikka GD on tarkea
ryhmittelyn apuvaline siind vaiheessa kun haplotyyppe-
ja ei viela ole juurrutettu, Korhoset ovat hyva esimerk-

Petri lIkka Veikko Avri ki siitd, kuinka harhaan pelkké laskennallinen geneetti-
Petri RAU 5/67 767 ol67 nen etdisyys voi johtaa. Téssa on Korhosten esi-isien
llkka RAU S/67 6/67 8/67 polveutumisen ndyttadvé kohta haplotyyppisukupuusta:
VeikkoSOT 7167 6/67 6/67 .
Ari NIL 9/67 8167 6/67
I-C1

142414 111113111211 141416=30161010111225141931131314141111182014151719
36361210110815170809100811101221221410121217071220221512111011 111211
I-Cle Korhonen—tuntematon FHT
142414101113111211141416=301610101112251419311313 14141111 182014151719
36361210110815170809100811101221221410121217071220221512111011111211
Ari Korhonen 172715 Nilsici PSA 71940+
211141416=30161010111325141931131314141111182014151719
70809100811101221221410121217071220221512111011111211
I-C1f Korhonen—Veijalainen—Piirainen—Jordan—Nykénen FHT
142414 111113111211 1414152916 1010111225141931 13 1314141111 1820141517 19
36361210110815170809100811101221221410121217071220221512111011111211
I-C1f1 Sotkamo-Rautalampi FHT
211141415-20161010111224 1419311313 141411 11182014151719
70809100811101221221410121217071220221512111011111211
Veikko Korhonen 213040 Sotkamo KAI 71940+
211141415-20161010111224 1419311313 141411 111820141518 19
70809100811101221221410121216071220221512111011 111211
Veijalainen 165833 Kurkijoki KAR)|
142414 111113111211 141415=29161010111224141931131314141111182014151619
37371210110815170809100811101221221510121217071220231512111011111211
I-C1fla Rautalammin Korhoset
211141415=29161010111224141831131314141111182014151719
70809100811111221221410121217071220221512111011111211

142414101113 11

1
373712101108151

1424 14111113111
373712101108151

1424 14111113111
373712101108151

1424 14111113111
373712101108151

Ilkka Korhonen 285247

1424 14111113111
373712101108151

211141415-29161010111224141831 131313131111 182014151719
70809100811111221221410121217071220231512111011111211

Petri Korhonen 115186 21940+

1424 14111113111
363611101108151

Haplotyyppisukupuuhun juurrutettuna Ilkka ja Petri
muodostavat alaryhmén 1-C1lfla (jota luonnehtivat
punaiset mutatoituneet lukuarvot 18 ja 11 hitaissa
markkereissa), ja yhdessa Veikon ja Veijalaisen kanssa
he muodostavat alaryhméan 1-C1f1. Arin kolme muuta
Korhosta kohtaavat vasta ryhméssa 1-C1. Kun todelli-
nen geneettinen etdisyys TGD lasketaan sukupuuta
seuraten, saadaan seuraavanlainen taulukko (suluissa
ndenndinen GD):

Petri llkka Veikko Ari
Petri RAU 5 (5) 6 (7) 11 (9)
llkka RAU 5(5) 6 (6) 10 (8)
VeikkoSOT 6 (7) 6 (6) 8 (6)
Ari NIL 11 (9) 10 (8) 8 (6)

Arin etdisyys muihin on kasvanut kahdella, Veikon
etdisyys Petriin on vahentynyt yhdell&. Esimerkiksi
Veikon etdisyys Ariin lasketaan: Veikon 2 yksilomu-
taatiota + 1-C1f1:n 2 mutaatiota + 1-C1f:n 1 mutaatio +
I-Cle:n 1 mutaatio + Arin 2 yksilémutaatiota = 8 erot-
tavaa mutaatiota. Ari naytti olevan ldhempéna Veikkoa,
koska kaikkien neljan Korhosen (ja kymmenien mui-
denkin) yhteisen esi-isén 1-C1 jalkeen Arin isdlinjassa
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211141415-29161010111224141831 1313 14141111 182014151719
70809100811111221221410121217071320221512111011111211

on tapahtunut vain 3 mutaatiota, kun Veikon isalinjassa
niitd on tapahtunut 5, llkan isélinjassa 7 ja Petrin isélin-
jassa 8. Koska Ari sijaitsee niin lahella haplotyyppisu-
kupuun runkoa, hén nayttada olevan l&helld jopa aivan
eri oksissa sijaitsevia haplotyyppejé.

3.1. Esi-isien paikantaminen ja ajoittaminen
3.1.1. Mutaationopeus

Isélinjojen geenitutkimuksissa on kaytossd Kirjava
joukko mutaatioasteita. Esimerkiksi Siiri Rootsi (2007)
esitti merkittdvassa tutkimuksessaan N-haploryhmaésta
kaksi eri menetelmilld laskettua ikéystd haploryhmalle
N1cl: l&hes 12 000 vuotta ja alle 4 000 vuotta.

67:n markkerin haplotyyppien mutaatioasteeksi
(mutation rate) on aikaisemmin laskettu 0,0028, mika
vastaa keskimdarin yhtd mutaatiota per viisi sukupol-
vea. Askettain kuitenkin venaldiset geenisukututkijat
Rozhanskii ja Klyosov ovat laskeneet laajasta sukutut-
kimusaineistosta DNA-tuloksiin verraten, ettd mutaa-
tioaste olisikin huomattavasti pienempi, 0,00179 mu-
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taatiota per markkeri per sukupolvi, mikd merkitsisi
keskiméaarin (0,00179 x 67 =) 0,12 mutaatiota per su-
kupolvi, eli suunnilleen yhtd mutaatiota per kahdeksan
sukupolvea.?

Né&hdékseni tdim& mutaatioaste on oikea, koska sen
tueksi voidaan esittdd myos riippumattomia liséperuste-
luja. Nimittdin tdmé&n mutaatioasteen (1M/8G) perus-
teella ajoitetuille Korhosten esi-isille 10ytyy maantie-
teellisen levinneisyyden osalta enimmékseen erittdin
sopivat arkeologiset vastineet, kuten jaljempand esitén.
Lisaksi tdm& mutaatioaste vastaa hyvin todellisuutta,
kun llkan ja Petrin ajallinen etéisyys viimeisesta yhtei-
sestd historiallisesti tunnetusta esi-iséstd lasketaan
markkerikohtaisesti (tdman sivun toinen palsta).

Eri markkereilla on erilaiset mutaationopeudet, mi-
ka voidaan ottaa huomioon esi-isid ajoitettaessa (Fer-
gus(s)on DNA Project).? Jos keskimaarin missa tahansa
markkerissa tapahtuu mutaatio kerran kahdeksan suku-
polven aikana, niin nopeammissa markkereissa kulunut
aika sukupolvina on keskiméérin lyhyempi ja hitaam-
missa markkereissa pidempi. Todennékdisyys sille, ettd
missd tahansa yhdessd markkerissa 67:std tapahtuu
mutaatio (MR on mutaatioaste), on MR; + MR, +
MR;... + MRy, toisin sanoen keskimaardinen mutaa-
tioaste kerrottuna markkereiden lukumaarallg: 0,00179
x 67 = 0,012. Td&mé vastaa 12 % todennédkoisyyttd per
sukupolvi, eli 100 % todennakdisyys saavutetaan kes-
kimaarin kahdeksan sukupolven kuluttua — silloin vii-
meist&an jossain markkerissa tapahtuu mutaatio erittain
suurella todenndkdisyydella.

Kun nyt kuitenkin jo tieddmme, miss& markkerissa
esi-isdn mutaatio on tapahtunut, voimme verrata sen
markkerin mutaatioastetta keskimaardiseen. Jos mutaa-
tioaste on vain puolet keskiméaaréisestd, eli kyseessd on
hidas markkeri, jaetaan tarvittavien sukupolvien luku-
maaré 0,5:11& (8 / 0,5 = 16 sukupolvea), ja jos taas mu-
taatioaste on kolmanneksen korkeampi eli kyseessé on
nopeahko markkeri, jaetaan sukupolvet 1,33:lla (8 /
1,33 = 6 sukupolvea). Toisin sanoen on keskiméaarin
yhté todennékdistd, ettd hidas markkeri pysyy muuttu-
mattomana 16 sukupolvea kuin ettd nopeahko markkeri
pysyy muuttumattomana 6 sukupolvea.

Laskukaava on siis: G =8/ (MRy, : MRg), missa G
on sukupolvien lukumaédra, MRy on mutatoituneen
markkerin mutaatioaste ja MRg on keskiméaarédinen
mutaatioaste (suhdeluku lasketaan vield vanhoista
mutaatioasteista, koska ne ovat yhteismitallisia keske-
naan). Lopputulos kerrotaan sitten 25:11a vuodella,
koska elinik& ja hedelmallinen ika olivat keskiajalla ja
aikaisemmilla kausilla oletettavasti lyhyempid kuin
uudella ajalla.

3.1.2. Geneettiset esi-iscit
Seuraavaan karttaan on merkitty Rautalammin Korhos-

ten lahimmat osumat sen mukaan, kuinka laheisesta
geneettisestd esi-isasté he polveutuvat (TGD):
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Rautalammin Korhosten
lahimmat osumat

B [-C1f1 Korhonen SOT, Veijalainen KUR

E1-C1f  Piirainen MAN, Jordan VAR,
Nykénen JOR, tuntematon
o|-C1 NIL, LEM, PYH, IIS, SAL,

PAL, SAA, UTA, NUR, PIE,
INK, PET, HIR, LIE

Seuraavaksi yritetddn kartoittaa kunkin haplotyyp-
pisukupuussa nakyvan geneettisen esi-isdn kotiseutua
kartoittamalla h&nen jalkeldistensd asuinsijat. Samalla
edetdén ajassa taaksepdin ja annetaan esi-isille ajoituk-
sia.

Paavo Lemetinpoika Korhonen, s. ~1570 (I1-C1fla)

Tama esi-isd on 11 sukupolven takana menneisyy-
dessd Ilkasta laskien, ja h&n on syntynyt 1500-luvun
loppupuolella. Hanestd llkkaan on tapahtunut kaksi
STR-mutaatiota (DYS464c,d = 14 14 > 13 13 ja
DYS520 = 22 > 23) ja Petriin kolme STR-mutaatiota
(CDY =37 37>3636,DYS442 =12 > 11 jaDYS444
=12 > 13). Esi-isan 1-C1f1 ja esi-isdn 1-C1fla valissa
isdlinjassa on tapahtunut kaksi STR-mutaatiota:
DYS448 =19 > 18 jaDYS511 =10 > 11.

Tamén esi-isén asuinpaikaksi tiedetddn Rautalampi.
On kuitenkin mielenkiintoista, ettd Rautalammin Kor-
hoset erottaa lahimmistékin osumista kaksi mutaatiota.
On mahdollista, ettd jossain vaiheessa isdlinjansa tes-
tauttaa sellainen henkild, jolla on tapahtunut vain jom-
pikumpi tdmén ryhméan merkkimutaatioista. Talldin
saataisiin valiporras Rautalammin Korhosten ja Sotka-
mon Korhosen véliin, jolloin kasitys alueellisesta le-
vidmisestékin saattaisi tarkentua.

DYS464:n mutaatioaste on 2,6 kertaa keskiméaéréais-
t& suurempi, joten se on vaatinut keskiméérin vain 3,5
sukupolvea; DYS520:n mutaatioaste on keskimé&aréi-
nen, eli se on vaatinut keskiméaarin 8 sukupolvea. Paa-
vo Lemetinpoika Korhosesta llkkaan olisi siis kulunut
11-12 sukupolvea, mik& on aivan oikea tulos, koska
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sukututkimuksen perusteella tieddmme sukupolvia
kuluneen 11.

CDY:n mutaatioaste on perati 14,7-kertainen kes-
kiméaaraiseen nahden, joten se on vaatinut keskimaarin
vain puoli sukupolvea; DYS442:n mutaatioaste on
1,35-kertainen, joten se on vaatinut keskimaarin 5,9
sukupolvea; DY S444:n mutaatioaste on 1,23-kertainen,
joten se on vaatinut keskimaarin 6,5 sukupolvea. Paa-
vosta Petriin olisi siis kulunut 12,9 sukupolvea, mika
myds osuu lahelle todennettua sukupolvilukua.

1. geneettinen esi-isa (1-C1f1)

Seuraavaksi tarkasteluun otetaan mukaan Sotkamon
Veikko Korhonen ja Kurkijoen Veijalainen, joilla on
tapahtunut samat ryhman 1-C1fl STR-mutaatiot kuin
Rautalammin Korhosilla: DYS447 = 25 > 24 ja CDY =
36 36> 37 37.

Taman esi-isdn jalkeldisia l6ytyy siis Pohjois-
Savosta, Kainuusta ja luovutetusta Karjalasta. Téssé
vaiheessa ei voida sanoa mitddn varmaa jélkel&isten
levidmissuunnasta, mutta suunta eteldstd pohjoiseen
tuntuu lahtokohtaisesti uskottavammalta. T&mankin
ryhmén kohdalla on mahdollista, ettd kuva tarkentuu
tulevaisuudessa, mikali 16ytyy joku jolla on vain toinen
ryhmaé I-C1f1 luonnehtivista mutaatioista.

Taméan ensimmaisen geneettisen esi-isan ajallinen
etdisyys Paavo Lemetinpoika Korhosesta saadaan las-
kemalla ne mutaatiot, jotka tapahtuivat tdman esi-isan
ja Paavon valissd: DYS448:n mutaatioaste on vain
0,56-kertainen keskimaéréiseen ndhden, joten se edel-
lyttdd keskimadrin 14,3 sukupolvea; DY S511:n mutaa-
tioaste on vain 0,53-kertainen, joten se edellyttaa kes-
kimé&arin 15,1 sukupolvea. Yhteensa eroa syntyy peréti
29,4 sukupolvea x 25 vuotta = 735 vuotta. TAma ajoit-
taisi 1. esi-isan vuoden 835 jKr. tienoille.

Keskiméaaréisella mutaationopeudella (1M/8G) las-
kien tdmé esi-isé olisi Paavosta 16:n sukupolven eli
400:n vuoden padssa: vuoden 1170 jKr. tienoilla.

2. geneettinen esi-isa (1-C1f)

Seuraavalla askeleella taaksepain tarkasteluun sisal-
lytetd&n Piirainen, Jordan, Nykéanen ja tuntematon,
jotka kaikki jakavat ryhman I-C1f STR-mutaation
DYS389b = 16 > 15 edelld kasitellyn ryhman kanssa.
Taman esi-isdn muut jalkel&iset sijoittuvat Etel&-
Savoon (Joroinen, Méntyharju) ja Pohjois-Savon etel&-
osaan (Varkaus). Ryhma 1-C1f1 vastaa painoarvoltaan
yhtd, ollen neljas jalkelainen. Ryhma I-C1f on siis
levinneisyydeltdén eteldisempi kuin 1-C1f1.

Toisen geneettisen esi-isdn etdisyys ensimmaéisesta
saadaan jalleen heidén vélisséén tapahtuneiden mutaa-
tioiden perusteella: DYS447:n mutaatioaste on 1,1-
kertainen, edellyttden keskimé&arin 7,3 sukupolvea;
CDY:n mutaatioaste on perati 14,7-kertainen keski-
madrdiseen nahden, joten se on vaatinut keskimaarin
vain puoli sukupolvea. T&ma esi-isa ajoittuisi siis kes-
kimé&érin 7,8 sukupolvea x 25 vuotta = 195:n vuoden
taakse edellisestd, eli vuoden 640 jKr. tienoille.
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Keskiméaaraisella mutaationopeudella laskien tama
esi-isé olisi edellisestd 16:n sukupolven eli 400:n vuo-
den péassa: vuoden 770 jKr. tienoilla.

3. geneettinen esi-isa (1-C1)

Seuraavassa Vvaiheessa tarkastelua laajennetaan
kaikkiin niihin, joilla ryhmén 1-C1f tapaan on tapahtu-
nut ryhmé4 I-C1 luonnehtiva STR-mutaatio DY S458 =
17 > 16. Tdméan ryhmén 1-C1 yhteiselld esi-isalla on
suuri maard jalkeldisia, sekd yksittéisia haplotyyppeja
(joilla on vain yksildllisid& mutaatioita) ettd matalia
ryhmid (yhdesta kahteen ryhmamutaatiota). Levinnei-
syys on Kirjava mutta itdsuomalainen, ulottuen Etelé-
Karjalasta ja luovutetusta Karjalasta Kainuuseen ja
Pohjois-Pohjanmaalle.

Nilsian Korhosia edustava Ari polveutuu myos kan-
taisasta 1-C1 ja kuuluu pieneen alaryhmaén I-Cle.

Kolmannen geneettisen esi-isdn etdisyys toisesta
saadaan jalleen heidan vélisséén tapahtuneiden mutaa-
tioiden perusteella: DYS389b:n mutaatioaste on kes-
kimdardinen, edellyttden keskim&rin 8 sukupolvea.
Tama esi-isa ajoittuisi siis keskimaérin 8 sukupolvea x
25 vuotta = 200:n vuoden péa&hén edellisestd, eli vuo-
den 440 jKr. tienaille.

Keskiméaardiselld mutaationopeudella laskien tdma
esi-isa olisi edellisestd 8:n sukupolven eli 200:n vuoden
pééssé: vuoden 570 jKr. tienoilla.

4. geneettinen esi-isa (1-C)

Edelleen taaksepdin mentdessa tulee tarkasteluun
ryhma I-C, jota luonnehtivat STR-mutaatiot DY S439 =
10 > 11, DYS576 = 18 > 17 ja DYS520 = 21 > 22.
Edelld Kkasitellyn monihaaraisen ryhmén I-C1 liséksi
tdhén on ldytynyt vasta yksi haplotyyppi, Aleksejev,
ilmeisesti TSuvassiasta Keski-Volgalta. Yksittaistapa-
uksen perusteella ei kuitenkaan voi vetaa suuria johto-
paatoksia esi-isén sijainnista.

Neljénnen geneettisen esi-isén etaisyys kolmannes-
ta saadaan jalleen heidén valissdén tapahtuneiden mu-
taatioiden perusteella: DYS458:n mutaatioaste on 3,4-
kertainen, edellyttden keskim@arin vain 2,35 sukupol-
vea. TAma esi-isé ajoittuisi siis keskimaarin 2,35 suku-
polvea x 25 vuotta = 59:n vuoden padhén edellisestd,
eli vuoden 380 jKr. tienoille.

Keskiméaaréisellda mutaationopeudella laskien tama
esi-isd olisi edellisesté 8:n sukupolven eli 200:n vuoden
paassé: vuoden 370 jKr. tienoilla. Taman esi-isan koh-
dalla eri ajoitukset jélleen kohtaavat.

5. geneettinen esi-isa (1)

Seuraavan esi-isdn ryhma 1:n jalkel&iset jakaa 1-C:n
kanssa STR-mutaation DYS444 = 13 > 12. Téll4 esi-
isélla on kaksi muutakin jalkeldisryhméa, 1-A ja I-B,
joiden kummankin levinneisyys ulottuu lantiseen Suo-
meen (Hollola, Vesilahti) saakka, toisin kuin milld&n
tdtd nuoremmalla ryhmall4. Toinen mielenkiintoinen
seikka on, ettd ryhmien I-B ja I-C tyvipuolessa esiintyy
paikkoja Vendjdlla luovutetun Karjalan ulkopuolella;
nuoremmissa ryhmissa tallaisia ei esiintynyt. Esi-isén |
jalkeldiset ovat siis hekin levinneet laajalle, vaikkei
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jalkelaisryhmia olekaan yhtd monta kuin hieman my6-
haisemmalla esi-isalla 1-C1.

Viidennen geneettisen esi-isan etdisyys neljannesta
saadaan jalleen heidan vélissaan tapahtuneiden mutaa-
tioiden perusteella: DY S439:n mutaatioaste on kaksin-
kertainen, edellyttden keskimadrin vain 4 sukupolvea;
DYS576:n mutaatioaste on perati 4,26-kertainen, edel-
lyttden keskiméarin vain 1,88 sukupolvea; DYS520:n
mutaatioaste on keskimaardinen, eli se on vaatinut
keskimaéarin 8 sukupolvea. Tama esi-isa ajoittuisi siis
keskimé&arin 13,88 sukupolvea x 25 vuotta = 347:n
vuoden paahan edellisestd, eli vuoden 33 jKr. tienaille.

Keskiméaaraisella mutaationopeudella laskien tama
esi-isd olisi edellisestd 24:n sukupolven eli 600:n vuo-
den péassa: vuoden 230 eKr. tienoilla.

6. geneettinen esi-isa (Z21940+)

Sitten saavutaankin SNP-mutaation Z1940+ maérit-
tdmaan ryhmaéan, jossa ei ole tapahtunut STR-
mutaatioita sen esimuotoon verrattuna. Samaa todistaa
sekin, ettd toistaiseksi on ldydetty vain kolme ndytettd,
joissa on tapahtunut edellisen esi-isén SNP-mutaatio
Z1941 muttei vield Z1940:ta. Siksi t&4hén ryhméén
kuuluvien tunnistaminen on mahdotonta ilman erillista
SNP-testid. Ryhman 1 lisaksi tdéhan ryhmééan voidaan
luotettavasti nimetd vain pari yksittéista Z1940+-
tulosta: yksi jalleen L&nsi-Suomesta, perati Satakun-
nasta asti (Huittinen), ja yksi Etel&-Savosta (Sulkava).

Kuudennen geneettisen esi-isan etéisyys viidennes-
ta saadaan jélleen heidén vélisséén tapahtuneiden mu-
taatioiden perusteella: DY S444:n mutaatioaste on 1,23-
kertainen, joten se on vaatinut keskiméaarin 6,5 suku-
polvea. Tadmi esi-isd ajoittuisi siis keskiméaarin 6,5
sukupolvea x 25 vuotta = 162,5:n vuoden péahén edel-
lisestd, eli vuoden 130 eKr. tienoille.

Keskiméaardisella mutaationopeudella laskien tdma
esi-isé olisi edellisesta 8:n sukupolven eli 200:n vuoden
pééssa: vuoden 430 eKr. tienailla.

7. geneettinen esi-isa (Z1941+)

Seuraava esi-isd Z1941+ ei eroa haplotyypiltéén
Pre-Z1941-esi-isasté: yksikddn STR-mutaatio ei 67:114
eikd edes 111:118 markkerilla erota ndit4 ryhmia.

Kaikki ndma muut jalkeldiset (pois lukien Z1940+)
ovat Suomen ulkopuolelta: yksi Pietarista ja kaksi
Keski-Volgalta (Tatarstan, Udmurtia).

Seitsemas geneettinen esi-isé on suunnilleen saman
ikdinen kuin kuudes, mutta koska eroa on oltava aina-
kin yksi sukupolvi, ajoitetaan hanet vuoden 155 eKr.
tienoille. Keskiméardisen mutaationopeuden aika-
tasoon yksi sukupolvi lisdd veisi vuoden 455 eKr. tie-
noille.

8. geneettinen esi-isa (Pre-Z1941)

Seuraava esi-isd& Pre-Z1941 edeltdd SNP-
mutaatiota Z1941. Téhan ryhméaan kuuluvilla on tapah-
tunut yksi STR-mutaatio: DY S449 = 30 > 31. Kyseessa
ei kuitenkaan ole erityisen hidas markkeri, joten tdhédn
ryhmaén kuuluvia on hankala luotettavasti erottaa
varhaisesmman vaiheen j&senistd. Z1941+-ryhmén
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lisdksi tasta esi-isastd nayttdisi polveutuvan venéldinen
alaryhma (mm. Arkangel), joten Suomen ulkopuolella
ollaan tassékin vaiheessa.

Kahdeksas geneettinen esi-isd on suunnilleen sa-
man ik&inen kuin seitsemds, mutta koska eroa on oltava
ainakin yksi sukupolvi, ajoitetaan hénet vuoden 180
eKr. tienoille. Keskimaardisen mutaationopeuden aika-
tasoon yksi sukupolvi lisdé veisi vuoden 480 eKr. tie-
noille.

9. geneettinen esi-isa (Karjalainen)

Seuraava esi-isd on jo karjalainen perustajahaplo-
tyyppi; kaikissa sen jalkeldisisissa nakyy STR-mutaatio
DYS537 = 8 > 9. Yksittéiset jalkeldiset sijoittuvat
luovutettuun Karjalaan, Etela-Karjalaan ja Kymenlaak-
soon; erittdin suuri 10-ryhma on levinnyt myds Lansi-
Suomeen aina Pohjanmaata ja Varsinais-Suomea myo-
ten, ja edell& kasitelty Pre-Z1941-ryhmé on kehittynyt
Suomen itépuolella.

Yhdeksénnen geneettisen esi-isén etéisyys kahdek-
sannesta saadaan jalleen heidén valissdén tapahtunei-
den mutaatioiden perusteella: DYS449:n mutaatioaste
on 3,5-kertainen, joten se on vaatinut keskimaérin 2,3
sukupolvea. Tama esi-isé ajoittuisi siis keskimaéarin 2,3
sukupolvea x 25 vuotta = 57,5:n vuoden paahan edelli-
sestd, eli vuoden 238 eKcr. tienoille.

Keskiméaardiselld mutaationopeudella laskien tama
esi-isa olisi edellisestd 8:n sukupolven eli 200:n vuoden
pééssé: vuoden 680 eKr. tienoilla.

10. geneettinen esi-isa (Laatokkalainen-11 Z1935+)
Taman vaiheen lopussa olivat tapahtuneet STR-
mutaatiot DYS390 = 23 > 24 ja DYS464a,b = 14 14 >
13 13. Tall4 esi-isélla on kaksi suurta jélkeldishaaraa,
karjalainen ja savolainen — suurin osa itdsuomalaisista
miehistd kuuluu naihin. L&nsi-Suomessa tavataan myos
néitd ryhmid, mutta sielld on lisdksi omia N1cl-
ryhmiaén, jotka ovat tulleet Baltiasta ja Skandinaviasta.
Tamén esi-isan edeltijat ovat ajassa taaksepéin
mentéessa askel askeleelta kauempana Suomen itdpuo-
lella, kunnes saavutaan Etela-Siperian ja Altain seudul-
le, missa haploryhmé N1c1 ndyttaa syntyneen.
Kymmenennen geneettisen esi-isén etéisyys yhdek-
sénnestd saadaan jalleen heidén valissdén tapahtunei-
den mutaatioiden perusteella: DYS537:n mutaatioaste
on 0,24-kertainen, joten se on vaatinut keskimaarin
33,3 sukupolvea. T&mé esi-isa ajoittuisi siis keskimaéa-
rin 33,3 sukupolvea x 25 vuotta = 832,5:n vuoden
paahdn edellisestd, eli vuoden 1070 eKr. tienoille.
Keskiméaréisellda mutaationopeudella laskien tama
esi-isé olisi edellisesté 8:n sukupolven eli 200:n vuoden
padssa: vuoden 880 eKr. tienoilla.

11. geneettinen esi-isa (Volgalainen-11 Z1936+)
Taman vaiheen lopussa olivat tapahtuneet STR-
mutaatiot DYS449 = 29 > 30 ja DYS464c,c = 15 15 >
14 14,
Yhdennentoista geneettisen esi-isén etdisyys kym-
menennestd saadaan jalleen heidan valissdin tapahtu-
neiden mutaatioiden perusteella: DYS390:n mutaatio-
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aste on 1,3-kertainen, joten se on vaatinut keskimaarin
6,15 sukupolvea; DYS464:n mutaatioaste on 2,4-
kertainen, joten se on vaatinut keskimaarin 3,33 suku-
polvea. Tama esi-isd ajoittuisi siis keskimaarin 9,48
sukupolvea x 25 vuotta = 237:n vuoden paahan edelli-
sestd, eli vuoden 1310 eKtr. tienoille.

Keskiméaréiselld mutaationopeudella laskien tama
esi-isd olisi edellisestd 16:n sukupolven eli 400:n vuo-
den péassd: vuoden 1280 eKr. tienoilla. Ajoitukset
kohtaavat jélleen.

12. geneettinen esi-isa (L1026+)

Kahdennentoista geneettisen esi-isdn etdisyys yh-
dennestétoista saadaan jalleen heidan valissaan tapah-
tuneiden mutaatioiden perusteella: DYS449:n mutaa-
tioaste on 3,5-kertainen, joten se on vaatinut keskimaa-
rin 2,3 sukupolvea; DYS464:n mutaatioaste on 2,4-
kertainen, joten se on vaatinut keskimaéarin 3,33 suku-
polvea. Tdma esi-isd ajoittuisi siis keskiméarin 5,63
sukupolvea x 25 vuotta = 141:n vuoden péahan edelli-
sestd, eli vuoden 1450 eKr. tienoille.

Keskiméaréisellda mutaationopeudella laskien tama
esi-isd olisi edellisestd 16:n sukupolven eli 400:n vuo-
den padssa: vuoden 1680 eKr. tienailla.
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—4— Markkerikohtainen mutaatioaste
—— Vakio mutaatioaste: 1 mutaatio per 8 sukupolvea

On vaikea sanoa, kumpi ajoitustavoista on uskottavam-
pi. Markkerikohtainen mutaatioaste antoi uskottavan
aikasyvyyden Paavo Lemetinpojalle Ilkan ja Petrin
isdlinjoissa tapahtuneiden mutaatioiden osalta, mutta
toisaalta se sallii jyrkempid vaihteluja: koska 1. esi-
isdstd Paavo Lemetinpoika Korhoseen sattui tapahtu-
maan kaksi mutaatiota erittdin hitaissa markkereissa,
vie ajoitus perdati viikinkiaikaan, 800-luvun alkuun. On
kuitenkin hyvin mahdollista, ettd tdssd tapauksessa
mutaatiot tapahtuivatkin lahempénd toisiaan Kkuin
markkerien keskiméardinen mutaatioaste ehdottaa.
Samasta 1. esi-iséstd polveutuvat myds Sotkamon
Korhonen ja Kurkijoen Veijalainen, ja heidén ai-
kasyvyytensé lasketaan heidén syntyméstaan (arvioita-
koon se karkeasti vuoden 1950 tienoille ilman tausta-
tietoja). Veikko Korhosella DYS576:n mutaatioaste on
4,26-kertainen, edellyttden keskimaarin vain 1,88 su-
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kupolvea; DYS534:n mutaatioaste on 3,47-kertainen,
joten se on vaatinut keskimaarin 2,3 sukupolvea. Vei-
kon kannalta esi-isd ajoittuisi siis keskimaarin 5,77
sukupolvea x 25 vuotta = 144:n vuoden paahan vuo-
desta 1950, eli vuoden 1806 jKr. tienoille.

Veijalaisella DYS576:n mutaatioaste on 4,26-
kertainen, edellyttden keskim@arin vain 1,88 sukupol-
vea; DYS557:n mutaatioaste on 1,34-kertainen, edel-
Iyttden keskimaérin 6 sukupolvea; DYS520:n mutaa-
tioaste on keskiméaarédinen, edellyttden keskimaarin 8
sukupolvea. Veijalaisen kannalta esi-isé ajoittuisi siis
keskimaarin 15,88 sukupolvea x 25 vuotta = 397:n
vuoden padhdn vuodesta 1950, eli vuoden 1450 jKr.
tienoille.

Hajonta on siis valtava, antaen 1. esi-isdn ajoituk-
seksi yhdella 1800-luvun, toisella 800-luvun. Nayttaa-
kin silt4, ettd Rautalammin Korhosten mutaatiot ovat
vain sattumalta osuneet hitaisiin markkereihin, vaikka
niitd on tapahtunut useammin kuin muilla ryhmén
jasenilld. Ryhmén keskiarvoajoitus on vuoden 1230
jKr. tienoilla.

Vakioitu mutaatioaste on siind mielessa turvalli-
sempi, ettd se estdd radikaalien poikkeustapausten
vadristdvan vaikutuksen ajoituksiin. Lisaksi pitkalla
aikavalilla se leikkaa moneen kertaan markkerikohtai-
sen ajoituksen kdyréan, kuten kuvasta ndhdaan. Tallai-
nen markkerikohtaisen mutaatioasteen ajoituksen kie-
murtelu  keskimaardisen mutaatioasteen ajoituksen
ympaérilla jyrkissa kulmissa todistaa ensin mainitussa
vuorottelevista liian vanhoista ja liian nuorista ajoituk-
sista. Markkerikohtaiset mutaatioasteet vaikuttavat kyl-
14 uskottavilta, mutta ne edellyttdisivét suuren joukon
naytteitd, jotteivat aaritapaukset padsisi vaaristimaén
ajoituksia.

Ensimmainen esi-isd on vakioidun ajoituksen mu-
kaan vuoden 1170 jKr. tienoilla, mika on hyvin l&hell&
ryhman keskiarvoa. Mikéli jokaisella esi-isalla olisi
paljon jélkel&isida monessa eri haarassa, voitaisiin kaik-
kien linjakohtainen aikasyvyys laskea markkerikohtais-
ten mutaatioasteiden perusteella (67 markkeria x kaikki
tietystd esi-iséstd polveutuvat haplotyypit) ja sitten
valita koko ryhmén keskiarvo, mutta ndyttaa siltd, ettd
vakioitu mutaatioaste (1 mutaatio per 8 sukupolvea) on
riittdvan tarkka korvike talle tyolaélle vaihtoehdolle.
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4. Monitieteinen sukuhistoria

Perinteinen sukututkimus yksildi esivanhempamme ja
sijoittaa heidéat aikaan ja paikkaan. Geenitutkimus jat-
kaa suoraa isa- ja ditilinjaa kauemmas menneisyyteen,
mutta yksilot jadvat nimettdmiksi. Kuvaa esivanhempi-
en eldmastad voidaan kuitenkin elavoittaa ja havainnol-
listaa monen muun tieteenalan avulla — talldin voidaan
puhua sukuhistoriasta, monitieteisesta tutkimuskentas-
t4, jossa keskitytd&n yhden suvun esivanhempiin.

Sukuhistoria limittyy sitd enemmén paikallishistori-
an kanssa, mitd kauemmas menneisyyteen edetéén,
koska saman alueen eri suvuilta 16ytyy yleensé run-
saasti yhteisid esivanhempia. Sukuhistoria ja paikal-
lishistoria voidaankin ndhd& eri nédkdkulmina samaan
menneeseen todellisuuteen. Kummassakin hyddynne-
tdan kaikkia mahdollisia tieteenaloja tiedon lisddmisek-
si ja esivanhempien elavoittamiseksi. Tamén esityksen
puitteissa ei ole mahdollista laatia laajaa monitieteista
sukuhistoriallista tutkimusta, mutta esittelen lyhyesti
eri tieteenalojen sellaista antia, josta voisi olla apua
vastaiselle "korhologiselle" tutkimukselle.

Sukututkimus ja geenitutkimus muodostavat suku-
historian luurangon: niiden avulla konkreettiset esivan-
hemmat (joko todellisina sukupolvina tai mutaa-
tiosukupolvina) saadaan ankkuroitua tiettyyn aikaan ja
paikkaan. Taman jalkeen voidaan hyddyntaa sellaisia
tieteenaloja, joiden tulokset ovat yleisluontoisempia ja
laajempia alueita koskevia — néin saadaan lihaa luiden
ympadrille.

— Historiallisen kielitieteen tulokset kertovat mité kiel-
t&, murretta tai rekonstruoitua muinaiskielta tietylla
alueella tiettyyn aikaan puhuttiin ja mitd sanoja ja
rakenteita kielessé oli vanhastaan; nimistontutkimus
kertoo millainen henkilénnimistd oli kaytdssd ja
miten paikannimi& muodostettiin; kielikontaktitut-
kimus kertoo mité sanoja ja rakenteita oli jo lainattu
naapurikielista.

— Arkeologian tuloksista saadaan selville, kuinka pal-
jon ja tiheésti ihmisié alueella siihen aikaan eli, mil-
laisissa rakennuksissa asuttiin, millaisia esineitd, as-
tioita ja koruja kéytettiin, millaisiin hautoihin ja
mihin asentoon haudattiin jne.

— Paleoekologia (muinaisympériston tutkimus), zoolo-
gia (eldintutkimus) ja palynologia (siitepdlytutki-
mus) kertovat, millainen ympéristo tuolloin vallitsi,
mitd puita ja luonnonkasveja ympéristdssa oli, ha-
kattiinko ja kaskettiinko metsia (merkki maanvilje-
lystd tai niittyjen raivaamisesta karjan laidunmaak-
si), viljeltiinkd viljaa tai muita ravintokasveja, mita
eldimid oli jo kesytetty ja mitd riistaa ja kalaa syo-
tiin.

— Fyysinen antropologia ja osteologia (luututkimus)
kertovat, mink& kokoisia ja -vahvuisia ihmiset oli-
vat, millaiset mittasuhteet ja kasvonpiirteet heilla
oli, mitd sairauksia ja vammoja heill& oli, mihin he
kuolivat ja mink& ik&isind, sek& olivatko he iso-
tooppianalyysin perusteella paikallisia vai kotoisin
jostain kauempaa.
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— Vertailevan folkloristiikan (kansanperinteen tutki-
mus) ja vertailevan kansatieteen/kulttuuriantropolo-
gian tulokset kertovat, mitk& kansanruno- ja myyt-
tiaiheet, loitsut ja jumaluudet alueella tuolloin tun-
nettiin, millaisia tapoja ja tabukdytantdja toteutet-
tiin, millaisia uskomuksia oli esimerkiksi kuolemas-
ta ja jalleensyntymastd sekd millainen oli sielukési-
tys.

Talla tavoin monen eri tieteenalan yhteistyon avulla on
mahdollista saavuttaa esihistoriasta hyvin eldvd kuva
ilman Kirjallisia lahteitdkin. Luonnollisesti ndin on
mahdollista rikastuttaa kuvaa myds historiallisen ajan
yksildllisista esivanhemmista.

4.1. Historia

Vaikka tamén tarkastelun painopiste on sukulinjan
esihistoriassa, ei historiatiedettd voi tdysin ohittaa.
Perinteinen kouluhistoria keskittyy hallitsijoihin, koska
varhaisempina aikoina he saattoivat olla ainoita, joista
yleensd j&i mitaan kirjallisia merkintdja. Myos sukutut-
kimus kuuluu menetelmiltdén historiatieteen alaan:
asiakirjalahteistd selvitetddn esivanhempien ja heidén
omaistensa nimid, syntyma-, vihki- ja kuolinaikoja ja
-paikkoja, ammatteja, kdrajointeja, omaisuutta jne.

Tallaisen henkilokeskeisen historian lisaksi histori-
allisten asiakirjalédhteiden perusteella saadaan monen-
laista "henkildtontd" tietoa menneisyydesta. Eras tarkeé
tieto on valtakunnan rajan kulku eri aikoina: se on
ohjannut ja rajoittanut uudisasutusta ja kaikkea muutto-
liikettd. Paljon on kirjoitettu vanhimmasta ja monitul-
kintaisimmasta rajasta, Pahkindsaaren rauhan (1323)
rajasta.

Kun pohditaan Korhosten mahdollista "alkukotia"
menetetyn Karjalan alueella, on tarkedd huomata, ettd
vain Lé&nsi-Kannas on vanhastaan kuulunut Ruotsin
valtakunnan eli muun Suomen yhteyteen. Vasta vuonna
1617 Stolbovan rauhassa Kakisalmen laéni (mukaan
lukien Itd-Kannas) ja Inkerinmaa liitettiin Ruotsin val-
takuntaan, joten herdd kysymys, olisivatko Korhoset
ylip4atédén halunneet muuttaa — ja olisiko heilld ollut
mahdollisuus muuttaa — Novgorodin Venajélta tai vuo-
den 1472 jalkeen Moskovan Vendjéltad Ruotsin valta-
kunnan alueelle? Vendjan puolella Laatokan Karjalassa
karjalaiset tunnustivat kreikkalais-katolista uskoa, ja
heidén kielensékin oli suomalaisille vaikea ymmartaa.

Koska kuitenkin Rautalammilla ja Sotkamossa on
ollut Korhosia jo ennen 1600-lukua, ja& kaksi mahdol-
lisuutta: joko l&htdalue oli Ruotsin valtakunnan puolel-
la (Lénsi-Kannaksella, muualla Suomen Etel4-Karja-
lassa tai peréti Eteld-Savossa), tai sitten esi-isé saapui
Suomen alueelle jo ennen rajojen vakiintumista 1300-
luvulla.

Jukka Korpela on askettdin perustellut nakemysté,
ettei erdmaiden savolaisvoittoisen uudisasuttamisen
aiheuttama véestonkasvu olisikaan ollut niin valtavaa
kuin on oletettu, vaan ettd kyse oli enemmaén verotuk-
sen kattavuuden paranemisesta. Erdmaissa hajallaan
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asuvat perhekunnat eivat endd 1500-luvulla olisi kyen-
neet vlttelemaan verokirjoihin joutumista.?’ Teoriassa
olisi siis mahdollista, ett4d Rautalammin Korhostenkin
esi-isd olisi ennen 1500-luvulla asiakirjoihin paatymis-
taan jo asunut valtiovallan tietdméatta jossain péin Sa-
von erdmaita.

4.2. Arkeologia

Siind kohtaa kun historian eli kirjallisten l&hteiden
horisontti tulee vastaan ja siirrytdan esihistoriaan, siir-
tyy péédvastuu arkeologialle. Arkeologia voi kuitenkin
valaista my6s historiallista aikaa. Korhosten kannalta
kiinnostavaa voisi olla sen selvittdminen, miltd suun-
nalta Rautalammille on tullut arkeologisesti havaittavaa
vaikutusta siihen aikaan kun Korhosten esi-isd olisi
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saapunut alueelle. On kuitenkin epavarmaa, voitaisiin-
ko esinevertailulla paéstaa niin tarkkaan alueelliseen
erottelukykyyn, ettd tarkka lahtdalue olisi mahdollista
madritella pitajan tarkkuudella.

Toinen mahdollisesti antoisa arkeologinen lahdeai-
neisto voisivat olla muinaiset ihmisjaannokset, joista
saataisiin sek& DNA-analyysi, jonka tuloksia voitaisiin
verrata nykyisin elaviin ihmisiin, ettd isotooppianalyy-
si, joka kertoisi miltd alueelta ihmiset olivat saapuneet.

Téssé tarkastelussa arkeologiaa hyddynnetéén kui-
tenkin eri tavalla. Kaytetyn mutaatioasteen uskotta-
vuutta tukee se, jos isdlinjan eriaikaisten esi-isien siir-
tymisille tai levidmisille voidaan esittdd saéannénmukai-
sesti ajan, paikan ja levidmissuunnan osalta sopivia
vastineita arkeologisista kulttuureista.’>?* Nahdakseni
keskiméaardinen mutaatioaste 1 mutaatio per 8 sukupol-
vea tdyttaa tdman kriteerin hyvin.

Esi-isd/ryhmé TGD 1M/8G Levinnei- Arkeologinen ilmi6 Aika
jKr./eKr. syysalue jKr./eKr.

0. I-Clfla 0 1570 Itd-Suomi Savolaisten levittdytyminen 1500

1. I-C1f1 2 1170 Itd-Suomi Muinaiskarjalaisten levittdytyminen 1100

2. 1-C1f 4 770 Ita-Suomi Viikinkiaika, vaurastuminen 800

3.1-C1 5 570 Itd-Suomi Merovingiaika, vaestdnkasvu 600

4.1-C 6 370 IS Vengja

5.1 9 -230 ISLS Ve Keskikantasuomalaisten levittaytymin.

6. 21940 10 —430 ISLS

7.71941 10 —430 Venaja

8. Pre-1941 10 —430 Vendja Kargopolin keramiikka «— Kalm.tk.

9. Karjalainen 11 —630 ISLS Kalmistonmé&en tekstiilikeramiikka —600

10. 21935 13 —1030 ISLS Ve

11b. VL29 15 -1430 LS Ba Sk

11. 71936 16 -1630 Venaja

12. L.10260 16 -1630 Vengja Tekstiilikeramiikka —1800

Huomio! Taulukossa on annettu ne ajoitukset, jotka laskutoimituksen seurauksena saadaan.
Ajoitusta ei tietenk&an pida ottaa kirjaimellisesti, koska ajoittaminen muutaman vuosikymme-
nen tarkkuudella on mahdotonta. Myds radiohiiliajoituksissa on virhemarginaali, vanhemmissa
ajoituksissa satoja vuosia. Ajoituksia on pidettava vain suuntaa-antavina, ja ne ilmoitetaan vain
jotta niitd voitaisiin verrata arkeologian tuottamiin kalibroituihin radiohiiliajoituksiin, jotka vastaa-
vat kalenterivuosia. (VL29 on Z1936:n veljeslinja ja mukana vain vertailun vuoksi — se ei edusta

Korhosten esi-isia.)

12. 11026 > 11. 71936, VL29 (~1600 eKr.)

L1026-perustajahaplotyypilld on kaksi suurta jélke-
ldisryhmaa: lantinen VL29 ja itdinen Z1936 (joka ei
eroa mitenk&an L1026:sta). Aika-syvyys 16 mutaatiota
antaa kaavalla 1 mutaatio per 8 sukupolvea ikdykseksi
3200 vuotta ja ajoitukseksi siis noin 1630 eKr. Tekstii-
likeramiikan levidminen Yla-Volgalta on alkanut noin
1800 eKr., ja tdmd kulttuuri levisi Karjalaan, Etela-
Suomeen l&ntt4d myoten ja lopulta Lappiin, ja liséksi
Baltiaan ja meren yli Keski-Ruotsiin. Se levisi myds
itddn Volgan-Kaman alueelle.

Alueellinen vastaavuus L1026:n jalkel&isryhmiin
on erinomainen: lantinen VL29 levisi Lansi-Suomeen
(L1022), Baltiaan ja meren yli Ruotsiin (L550), kun
taas itinen 21936 levisi yhtdalta luoteeseen Karjalan
suuntaan (Z1935) ja toisaalta kaakkoon Volgan mutkan
suuntaan (L1034).
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10. 21935 (~1000 eKr.)

Tama ryhmé jakautuu kahteen jélkeldishaaraan,
savolaiseen ja karjalaiseen, jotka molemmat sittemmin
levidvat laajalti Suomeen. Perustajahaplotyyppi on
kuitenkin edelleen Laatokan seudulla, minne sen edel-
tajat levisivat Yla-Volgalta tekstiilikeramiikan mukana.

9. Karjalainen perustajahaplotyyppi (~600 eKr.) > 8.
Pre-Z1941 >7. 21941+

Seuraava vaihe, jolle 16ytyy mahdollinen arkeolo-
ginen vastine, on karjalaisen ryhman levittdytyminen
Léansi- ja Itd-Suomeen pronssikauden lopussa. Pronssi-
kauden lopulla Laatokan etela- ja lansipuolella vaikutti
Kalmistonmden kulttuuri, joka jatkoi pronssikauden
tekstiilikeraamista perinnettd ja jonka alue ulottui Uu-
dellemaalle asti.

Mika merkittavdd, Kalmistonméden vaikutus on
havaittavissa myés Aanisen itapuolella Kargopolin
keramiikassa. 8. Pre-Z1941 ja 7. Z1941+ pelkkine
Vendjan alueen jalkeldisineen voisivat liittyd téhén
Laatokan seudulta itd&n levinneeseen vaikutukseen.

6. Z1940+ (~400 eKr.)

Viimeisend karjalaisen ryhmén haarana Z1940+
levidd lopulta Suomeen. Toistaiseksi tdhan ryhmaan
osuu niin harvoja varmoja tapauksia (ryhmén perusta-
jahaplotyyppi ei eroa edeltdjéstédan, joten vain erilliset
SNP-mutaatiot testaamalla ryhmitys selviéa), ettei voi-
da arvioida ryhman levinneisyyttd. Niinpé arkeologista
vastinettakaan ei voida etsié tdssa vaiheessa.

5.1 (~200 eKr.)

Tassé vaiheessa nayttdisi tapahtuneen jonkinlainen
véestonkasvu, mahdollisesti levittdytymisen seurauk-
sena, mutta Suomessa ja l&hialueilla esiroomalainen
rautakausi oli pikemminkin hiipumisen aikaa. Tahan
vaiheeseen sopivaa arkeologista vastinetta, joka selit-
téisi levidmisen Ita- ja Lansi-Suomeen seka Vendjélle,
ei 1oydy.

Mahdollinen vastine 16ytyy kuitenkin Kielitieteen
puolelta: joukko keskikantasuomen tasoa edustavia sa-
noja — mukana germaanisia ja balttilaisia lainasanoja —
on lainattu kantapermiin, jota puhuttiin Volgan mutkan
koillispuolella Kaman alajuoksulla.*® Samoihin aikoi-
hin (keskikantasuomea puhuttiin ennen ajanlaskun al-
kua) keskikantasuomi levisi myds Lé&nsi-Suomeen,
minka todistavat Suomen rannikkovyohykkeen varhai-
simmat kantagermaanista juontuvat paikannimet kuten
Kymi, Eura jne.: niistd on sd&nnollinen jatkuvuus ny-
kysuomeen.*®

Ryhman | levittdytyminen voitaisiin levinneisyyden
perusteella yhdistdd keskikantasuomalaisten levittdy-
tymiseen, mutta pieni vasta-argumentti on, etta kielen
oletetaan levinneen L&nsi-Suomeen Virosta eiké idan
suunnalta. Téhén ongelmaan on kaksi mahdollista pe-
lastusta: joko (1) kieli levisikin Karjalankannakselta
Etel&-Suomen rannikkoa pitkin (etenkin jos Kymi on
kantagermaaneilta lainattu), tai (2) Virosta 16ytyy kar-
jalaisen I-ryhmén haplotyyppejé.
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Virolaisia ei vield ole paljonkaan testattu, mutta
ainakin yksi kuudesta N1cl-miehestd nayttéisi kuulu-
van Kkarjalaiseen ryhmaan (185414, ks. liite). Tosin
1600-luvun esi-isdlld on skandinaavisperdinen nimi,
mutta Suomessakin tiedetddn nimien ruotsalaistuneen.
Asia jaa toistaiseksi auki.

L
H Keskikantasuomen puhuma-alue
seka lainasanat kantapermiin

B Ural-vuoristo

4. 1-C (~400 jKr.) > 3. I-C1 (~600 jKr.)

4. esi-isalla on toistaiseksi yksi jalkeldinen TSuvas-
siassa Keski-Volgalla, sekd voimakkaasti lisd&ntynyt
jalkelainen 1-C1, jonka jalkeldisryhmét ovat levittayty-
neet laajalti Itd-Suomeen.

I-C1 Tama on vaihe, johon ndyttaisi osuvan jonkin-
lainen véestonkasvu, nyt pelkastaan Itd&-Suomen alueel-
le (mukaan lukien luovutettu Karjala). Ottaen huomi-
oon, etté jopa I-C1:n jalkelaisryhmilld on laaja ja paéal-
lekkdinen levinneisyys eivatkd ne muodosta alueelli-
sesti erillisid ryhmid, ei tassé vaiheessa ndyté vield ta-
pahtuneen levittdytymistd vaan vasta vaestonkasvua.

Tahéan aikaan Karjalan kulttuuri oli joka tapaukses-
sa arkeologisesti heikosti nakyvéaa: kalmistoja tai asuin-
paikkoja ei ole juurikaan 16ydetty.

2. 1-C1f (~800 jKr.)

Viikinkiajalla Muinais-Karjalan alue Vuoksen suu-
seudulla alkoi vaurastua, mutta ilmeisesti tdssakaan
vaiheessa ei vield laajamittaista levittdytymista tapah-
tunut.

1. 1-C1f1 (~1200 jKr.)

Tahén aikatasoon osuu muinaiskarjalaisten levittay-
tyminen Itd- ja Pohjois-Suomeen. Ei tietenkdén voida
tietdd, levisikdé ryhmd 1-C1f1 jo tdhén aikaan, vai ta-
pahtuivatko vasta 1. esi-isddn johtavat mutaatiot tal-
16in, ja jalkeldisten levittdytyminen olisi vasta my6héi-
sempi tapahtuma.

Kun kuitenkin kielitieteen ja arkeologian perusteel-
la tiedetd&n muinaiskarjalaisten levittdytyneen laajoille
alueille tdh&n aikaan, voidaan levittdytymisen olettaa
koskeneen myds aikaisempien esi-isien jélkelaisia.
Taman esi-isan jalkeldiset keskittyvat Etela- ja Pohjois-
Savoon, yksittédin myds luovutettuun Karjalaan ja Kai-
nuuseen.
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Muinaiskarjalaisen asutuksen leviaminen
Spread of Old Karelian settlement

Jaakko Hékkinen
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0. I-C1fla = Paavo Korhonen (1570 jKr.)

Tatd ryhméa eli Rautalammin Korhosia edustaa
néytteenantajien Petrin ja llkan viimeinen yhteinen esi-
isd Paavo Lemetinpoika Korhonen, joka on syntynyt
noin vuonna 1570. On tietysti mahdollista, ettd ryhmén
I-C1fla merkkimutaatiot olivat tapahtuneet jo ensim-
maisessa tunnetussa Rautalammin Korhosessa, Tuomas
Pekanpojassa.

Korhosten esi-isdn asettuminen Rautalammille on
osa 1500-luvulla kiihtynytta savolaisten levittaytymista
erdmaihin, ja hanen jalkelaistensd vaiheiden seuraami-
nen tapahtuu jo sukututkimuksen avulla.

4.3. Suullinen perimatieto

Suullista perimatietoa ei pidetd yhta luotettavana tieto-
lahteend kuin Kirjallisia l&hteitd. Toisaalta kirjallisissa-
kin l&hteissa voi esiintyd virheellistd tai valheellista
tietoa. Liséksi on tapauksia, joissa esimerkiksi perima-
tietona sdilyneitd asutustarinoita on kyetty jalkikéateen
vahvistamaan arkeologian tuloksilla. Unto Salo antaa
esimerkin Kokeméenjoelta talletetuista asutustarinois-
ta: niiden mukaan suomalaisasutus levisi Satakunnan
rannikolta sisdmaahan, vaikka 1800-luvun lopun aka-
teemisessa muinaistutkimuksessa oletettiin suomalais-
heimojen saapuneen maahan idén suunnalta. Vasta
1900-luvulla arkeologia vahvisti suomalaisasutuksen
levidmisen rannikolta Kokemé&enjokea seuraten Ha-
meeseen, eli perimétietona Kkulkeneet asutustarinat
osoittautuivat paikkansapitaviksi. Tapahtumien ai-
kasyvyys yltaa yli tuhannen vuoden taakse.®

Edelld on geenitutkimuksen tuloksista kaynyt ilmi,
ettd Rautalammin Korhosten isélinjat kuuluvat samaan
alaryhméén kuin Sotkamon Korhosen ja Kurkijoen
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Veijalaisen isdlinjat. Tdhan on mielenkiintoista verrata
Sotkamon Korhosten sukutarinaa, jonka mukaan Karja-
lankannaksella asuvasta kolmesta veljeksestd kaksi
nuorempaa lahti uudisasukkaiksi; toinen veli asettui
Pohjois-Savoon ja toinen jatkoi Sotkamoon ("Korhos-
ten sukujuuret ja sukuhaarat Kainuussa")."

Vastaavuus geenitutkimuksen tulosten kanssa on
melkoisen vaikuttava: Kantaisan 1-C1fl jalkeldiset
muodostavat kolme haaraa: yksi haara on Laatokan
luoteisnurkasta Kurkijoelta aivan Karjalankannaksen
vieresta (Veijalainen), yksi Pohjois-Savosta (I-Clfla
Rautalammin Korhoset) ja yksi Kainuusta (Sotkamon
Korhonen). Yhteisen esi-isdn aikasyvyys tosin vie
1100-luvulle, eli tata ei saada milloinkaan varmistettua
asiakirjalahteista.

Kun kuitenkin kaksi toisistaan taysin riippumatonta
tasoa, suullinen perimétieto ja geenit, antavat néin sa-
mankaltaisen kuvan suvun menneisyydestd, voidaan
katsoa kyseisen nakemyksen saaneen jonkinasteisen
vahvistuksen. Nakemysté ei silti voida vield pitda to-
tuutena vaan vasta tyohypoteesina, kunnes selviag, tu-
kevatko muut tieteenalat tatd nékemysta vai kyseen-
alaistavatko ne sen.

Suomen kansan vanhat runot -tietokannasta’ 16ytyy
my06s mainintoja Korhola-nimisesta paikasta:

"Suuresta Suvannon paasta,
Lakeasta Lammin luonta,
Korkeast on Korholasta"
(399 Rautu KAR)

"Ajo korkiaa Korholaa
ja suuree Suojalaa;
ajo Apson kartanolle"
(411 Sakkola KAR)

"En mie lahe ensinkaan
Jaaman jalkavaivasiin,

Korholan kono nenille."”
(312 Vuole INK)

Rautu ja Sakkola sijaitsevat Itd-Kannaksen keskivai-
heilla, Vuole Inkerinmaalla. Ehk& sikéldiset Korholat
olivat niin vauraita taloja ettd pa&sivat runoihin? Joka
tapauksessa nailla alueilla lienee asunut Korhosia jo
kauan.

4.4. Sukunimen tutkiminen

Sukunimista voidaan tutkia seka kielelliseltd kannalta
(mistd sanasta tai etunimestd sukunimi on johdettu, ja
mik& oli kantasanan merkitys ja nimedmismotiivi tai
nimen taustalla olevan etunimen alkuperd) ettd maan-
tieteellisesti.

4.4.1. Sukunimen alkuperd

Korho-sanueen eri merkitysten levinneisyyden Kkartoit-
taminen on tirked4, ettd 10ydettéisiin ne merkitykset,
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jotka tunnettiin Korhosten mahdollisilla tai oletetuilla
lahtdseuduilla. Suomen murteiden sanakirjan uusim-
massa eli kahdeksannessa osassa on paasty K:n lop-
puun (lopullinen teos tulee kéasittdmaan 20 nidettd ja
noin 20 000 sivua), ja sattumoisin se ainoana loytyy
talla hetkelld Internetista.® Sanakirjasta 16ytyvat seu-
raavat korho-sanueeseen liittyvét sanat:

1. korho

a) 'huonokuuloinen tai kuuro ihminen' (Varsinais-Suo-
mi, Satakunta, Hame, Juva); korhu (Kaakkois-Ha-
me, Kymenlaakso, eteldinen Keski-Suomi, satun-
naisesti Savo)

b) 'suurikokoinen ihminen' (Pertteli, Sauvo, Huittinen,
Ikaalinen, Orivesi)

c) 'kovasti kuorsaava ihminen'; korhota 'kuorsata' (Li-
peri)

d) 'péyhked, leuhka' (Pello)

e) 'puintijate' (Vihti)

f) 'karhun maanpéaallinen tilapdispesa' (Térantd), korhos
(Vesisaari), korhus (Alatornio)

2. korhoilla 'kohennella, kohotella' (Téranto)

3. korhokdnnd ‘heindtukku jossa ilmareika keskelld'
(Kittila)

4. korholako 'asento jossa vilja on kallistuneena maata
kohti muttei laossa’ (Etela-Pohjanmaa, Kittild)

5. korhonen 'hoksaamaton’ (Urjala, Sadksméki)

6. korhopaa ‘'porro/kiharatukkainen' (Poytyd), korho-
tukka 'kampaamaton tukka' (Mouhijarvi), korhapaa
'hapsottavatukkainen' (Rautavaara)

7. korhostaa, korhustaa 'kohennella, parannella véliai-
kaisesti' (Lappi, Hailuoto)

8. korhotella
a) 'kohotella p&ataan korvia horistellen (hevosesta)'
(Kymenlaakso)

b) 'viettdd huonoa eldmaa jonkun kanssa' (Lammi)

Suurin osa merkityksistd on selvésti lansisuomalaisia,
eivétka ne siksi sovi karjalaisen Korhonen-sukunimen
selitykseksi. Korhu-sanalla on itdinen levinneisyys,
mutta se taas ei toisen tavun vokaalinsa vuoksi sovi
lahtomuodoksi. Karjalan kielen sanakirja puolestaan
tuntee seuraavat sanat:®

1. korhottoa 'liikkua paé pystyssd; kohottaa, heristella,
horistella (korvia, eldin)' (Kiestinki, Vuokkiniemi,
Suojarvi, Sadméajarvi, Nekkula-Riipuskala); korho-
tella (Saamajarvi)

2. korhota, korhoilla 'kohota, nousta’; ‘'vaurastua'
(mahd. sekaantuminen korota-sanaan) (Saaméjéarvi)

3. korhoinnellakseh 'olla olevinaan' (Sd&méjarvi)

Katsotaan vield vepsan kielen verkkosanakirjasta’
vastaavia sanoja:

1. korhak '(voimiltaan) kova' (Arskaht)
2. korhotodaze 'kohotella ja pélyilla ymparilleen (hevo-
sesta)' (Arskaht)
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Suomen kansan vanhat runot -tietokanta’ antaa viela
seuraavan merkityksen:

1. korholainen ‘jokin lintu?' (Lemi EKA)
"Alé itke, pieni lapsi,
Kohta nyt kesa tuleepi,
Lintu tuopi liina paijan,
Padaskylainen paanalusen,
Korholainen korvatyynyn."

Pikkulinnun nimitys liittynee todenn&kdisimmin korho-
sanan merkitykseen 'poyhed’.

4.4.2. Mikd merkitys oli alkuperdinen?

Korhonen-sukunimen taustalla on epéilemattd korho-
sana sen jossakin merkityksessa. Alkuperdisen merki-
tyksen selvittdmiseksi on (1) rajattava ensin pois sel-
vasti mybhasyntyiset tai muuten toissijaiset merkityk-
set; (2) kartoitettava levikiltédén riittdvan laajat ja itéiset
merkitykset.

Erditd merkityksi& voidaan pit&d toissijaisina kielen
sanojen valisen horisontaalisen vaikutuksen vuoksi.
Perinteinen etymologia tutkii sanojen alkuperaa yleen-
sd vertikaalisesti, pystysuoran periytymisen kautta: sa-
na kala ja sen merkitys 'kala' periytyvét sellaisinaan jo
tuhansien vuosien takaisesta kantauralin sanasta *kala
'kala'. My0s lainasanatutkimuksessa sanan danneasu ja
merkitys periytyvat yhtend kokonaisuutena.

Sanojen valilld on kuitenkin havaittu suoran verti-
kaalisen periytymisen liséksi horisontaalista periyty-
mistd, eli nykytasolla havaittu sanan &&nneasun ja sen
merkityksen muodostama kokonaisuus saattaa mennei-
syyden suunnassa hajaantua kahteen eri suuntaan:
danneasu saattaa olla perdisin yhdestd sanueesta ja
merKkitys toisesta. Esimerkiksi edella esitellyssé yhdys-
sanassa korhokonng 'heindtukku jossa ilmareika keskel-
1&' alkuosan &anneasu periytyy korho-sanueesta mutta
sanan merkitys karho-sanueesta.

1. Laajalti Suomesta tunnetaan sana karho (toinen va-
riantti karhe), jonka merkitys on 'pdyheéksi kasaksi
haravoitu heind'. Niinp& sana korhokdnnd 'heina-
tukku jossa ilmareikd keskelld' liittynee alkuaan
karho-sanaan ja on vain jostain syysta paikallisesti
sekaantunut korho-sanueeseen, ja myos merkitys
'karhun maanpéallinen tilapdispesd’ juontunee tésta
sekundaarisesta merkityksestd. Toisaalta viron kie-
lessé 'poyhedd’ merkitseva sana on o:llinen kohr.

2. Korhota-sana merkityksessé 'kuorsata’ liittynee alku-
aan sanaan korhata 'kuorsata'. Sillakin on niin sup-
pea levinneisyys, ettd se lienee itsekin vain laajale-
vikkisen sanan korsata 'kuorsata’ muunnelma.

3. Vield voidaan olettaa sanojen korhopéa, korhapaa,
korhotukka merkityksessa 'pdrro/hapsopad, -tukka'
liittyv&n monien suppean levinneisyyden omaavien
ja aanteellisesti kirjavien samaa merkitsevien sano-
jen joukkoon: korropad, korsopéa, konsopéa, koh-
napél. Téssé tapauksessa milldén vaénnokselld ei
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ole laajaa levinneisyyttd, joten korhopaa voisi kui-
tenkin edelleen olla naistd se alkuperdinen aan-
neasu.

Ainoat laajan levinneisyyden merkitykset ovat itdsuo-
malais-karjalais-vepsaldinen 'kohota' seké ita- ja lansi-
suomalaiselta alueelta tavattava ‘hapso/porrotukkai-
nen'. Suppeammilla alueilla tunnetut merkitykset kuten
'vaurastua', 'olla olevinaan', 'leuhka’, 'horistelld’, 'huo-
nokuuloinen', 'pdérropdd’ ja 'suurikokoinen' on myos
helppo selittdd l&htomerkityksestd 'kohota": ndissé ta-
pauksissa kohoavat elintaso, ylpeys, paa, ryhti, tukka
tai koko varsi. Nain suuren merkityspesyeen syntymi-
nen 'kohota'-merkityksen ympdrille todistaa tdmén
merkityksen vanhuudesta, ja yhdessd laajan levinnei-
syyden kanssa viittaa vahvasti tdman merkityksen
alkuperaisyyteen.

Toisaalta seuraavassa esittdmani mahdollinen ger-
maaninen etymologia (alkuperaselitys) edellyttadd sanu-
een alkuperdiseksi merkitykseksi toista alueellisesti
melko levinnyttd merkitysté 'harjas, kankea karva/tuk-
ka'.

4.4.3. Mahdollinen germaaninen etymologia
korho-sanalle

Kantaindoeuroopassa oli sanajuuri, josta on muodostet-
tu sanat:

*shers- 'harjas’

*sher- 'siili’

*shor- 'nuori sika'

Kantagermaanissa tdmé sana oli *gorst-/*gerst- 'harjas,
piikki', josta tulevat mm. englannin gorse ‘piikkipensas'
ja saksan Gerste 'ohra’ (nime&mismotiivina harjasmai-
set vihneet). Adnteellisistd syistd vain germaaninen
kieli tulee kyseeseen mahdollisena lainanantajakielena:
1. pitd4 olla centum-kieli, ettd *g:n vastine olisi
korvattu kantasuomen *k:lla. Satem-kielissad *¢
olisi kehittynyt s-aanteeksi.
2. vain vanhoissa germaanilainoissa normaali *s on
tunnetusti korvattu keskikantasuomen *s:118, jo-
ka mydhemmin muuttui h:ksi.*®

Mahdolliseksi lahtémuodoksi sopisi kanta- tai luoteis-
germaanin *gors-, joka olisi lainattu keskikan-
tasuomeen *korsi-asuisena ja kehittynyt myohéiskan-
tasuomessa saanndllisesti *korhi-asuun. Ainoa danteel-
linen ongelma on toisen tavun vokaali, mutta se voi-
daan ohittaa olettamalla *-oi-johdosta: *korhi ‘harjas,
kankea karva' — *korh-oi 'kankea, pysty'. Sukunimen
vanhin muotohan oli Korhoinen.

Kyseiselld *-oi-johdoksella on muodostettu seka
adjektiiveja ettd substantiiveja, ja vastaavalla tavalla
johdettuja adjektiiveja ovat mm. sanka — sanko "san-
kainen", kier& 'tiukaksi kierretty (lanka)' — kiero. Se-
kaan ei ole tavatonta, ettd nykyaan sanueesta tunnetaan
endd tallainen *-oi-johdos eikd lainkaan itse kantasa-
naa: hento, h6lmd, kolho, nirso, vino jne.** On siis
hyvin mahdollista, ettd ainoastaan korho-asu olisi si-
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Iynyt, vaikka se olisikin johdos aiemmasta *korhi-
asusta.

Johdetusta adjektiivista *korhoi 'kankea, pysty' oli-
sivat sitten kehittyneet yhtaalta suomen Kielen lansi- ja
itdmurteista tavatut sanat korhopaa (Pdytya), korhotuk-
ka (Mouhijarvi) ja korhapaa (Rautavaara), jotka mer-
kitsevéat 'hapsottavatukkaista ihmistd' (myds Eteld-Poh-
janmaan ja Lapin sana korholako voidaan tulkita niin,
ettd kyseessd on nimenomaan jaykkien viljankorsien
virheasento), ja toisaalta suomen itdmurteiden, karjalan
ja vepsan korhota-tyyppiset verbit merkityksessa 'ko-
hota pystyyn'.

Etymologian puolustukseksi sanottakoon, ettd mer-
kitys yleensa kehittyy konkreettisesta abstraktiin suun-
taan, joten téllainen kehitys on uskottava. Lisaksi laina-
sana olisi niin vanha, ettd sen johdokset olisivat hyvin
ehtineet kulkeutua kantasuomalaisten mukana itaén
(karjala, veps&) — monen muunkin vanhan germaanisen
lainasanan levinneisyys on samanlainen.*

4.4.4. Korho karhun kiertoilmauksena?

Voisiko korho liitty4 jotenkin karhu-sanaan?®® Tassa
tulevat 1&hinnd mieleen korho-sanan lansisuomalainen
merkitys 'suurikokoinen ihminen' sekd ‘hapsottavatuk-
kainen jne.". Karhu-sanahan on yhdistetty karhea-
sanueseen, ja esimerkiksi Ulla-Maija Kulonen pitéa
néitd samasta #kari-fonesteemista syntyneina. Fones-
teemi on abstraktio, joka yhdistdd samannékdisid mutta
epaselvassa etymologisessa tai johtosuhteessa toisiinsa
olevia sanoja, joiden merkitykset liittyvat jotenkin
toisiinsa.??

'Kookkaan ihmisen' ja ‘pedon/hirvion’ merkitykset
ovat olleet kansan mielisséd l&helld toisiaan, mink&
osoittavat sellaiset sanat kuin koljo 'iso mies; paha
henki', kouko 'karhu; kookas henkilé' ja ohto 'karhu;
isokokoinen eldin tai ihminen'. Ehka téhan liittyy se,
ettd obinugrilaisissa Kielissé erds karhun kiertoilmaus
oli 'vanha mies'.

Karhu-nimitys itsekin on alkuaan ilmeisesti kierto-
ilmaus. Kiertoilmauksia piti keksid aina uusia, koska
uskottiin ettd pahan mainitseminen nimelt& kutsuu sen
paikalle. Niinp4 karhua on pitdnyt nimittda jotenkin
epasuorasti, ja talldin sopivimpia vaihtoehtoja ovat
luonnollisesti isoon mieheen viittaavat nimitykset.

On periaatteessa mahdollista, ettd korho-sanaakin
olisi kéaytetty karhun kiertoilmauksena. Toisaalta sanan
tallaisesta kaytostd ei ole mitéén todisteita, toisin kuin
edelld mainittujen sanojen kouko ja ohto kohdalla. Sik-
si piddn sukunimen Korhonen syntymista téllaisesta
yhteydesta epatodennédkdisend.

Uskottavimmalta néyttdisi seuraava kehityskulku:

1. Kantagermaanin sana *gors- ‘harjas, piikki' on
lainattu keskikantasuomeen asussa *korsi 'har-
jas, kankea karva'.

2. Mybhéiskantasuomessa asuun *korhi kehitty-
neestd sanasta muodostetaan adjektiivi *korhoi
'pysty, kankea (karva)'. T&man johdoksen kayt-
téala on paljon laajempi kuin alkuperdisen sa-
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nan, joten se leviad ja periytyy itdimerensuoma-
laisiin tytarkieliin.

3. Laajimman levinneisyyden omaavat merkitykset
korho- 'hapso-, porro- (tukka)' ja korhota 'koho-
ta' selittyvat luontevasti alkuperdisestd adjektii-
vista.

4. Sanueen muut merkitykset voidaan johtaa joko
ndistd kahdesta merkityksestd tai selittdd ho-
risontaalisena vaikutuksena muista samannakdi-
sisté sanoista.

Korsata
korhata
. e —

(Suomi) ~~""kuorsata’ T
korro £ > 'pdyhes,
korso Gapso korho ilmavab karho

"kohota’ /
Mksm.  pysty #~
*korh-oi kanIT<ea' korhota
Kksm. ‘harjas, (lta-Suomi,
*koréi  kankea karva' Veps4, Karjala)
Germ.  ‘harjas,
*gors-  piikki’

Korho-sanan merkityskentat ja
ehdotettu alkupera

4.4.5. Nimedmismotiivi

Nimeamismotiivi on erotettava nimen alkuperaselityk-
sestd. Vaikka nimen todennakdisin alkuperd olisikin
korho-sanue merkityksessa 'pysty; kohota', ei se vield
kerro, miksi ja miten tdmé& sana péatyi jonkun henkilon
nimeksi. Toisaalta nimedmismotiivien puntarointi saat-
taa vaikuttaa myos nimen alkuperéselitystenkin toden-
nakdoisyyteen. Esimerkiksi sukunimi Koljonen juontuu
koljo-sanasta, joka merkitsee 'isoa miehenroikaletta' —
nimeamismotiivina sana korho sen yhdessa lansisuo-
malaisessa merkityksessa 'iso mies' olisi aivan yhta us-
kottava. Taman selityksen uskottavuutta heikentaa kui-
tenkin osaltaan merkityksen rajoittunut lantinen levin-
neisyys ja irrallisuus sanan vanhemmista merkityksista.
Vain jos merkitys voitaisiin perustella alkuperaiseksi,
ei sen suppea-alaisuus olisi este.

Konkreettinen merkitys 'kohotella p&4ta' tunnetaan
sekd suomessa, karjalassa ettd vepsadssa, mutta ni-
medmismotiivi ei valttdamatta liity ihmiseen itseensa —
huomio kiinnittyy siihen, ettd esimerkkilauseissa esiin-
tyy kaikissa kolmessa kielessa hevonen, karjalassa li-
séksi lammas. Korhota-sanaa on ilmeisesti siis jo hyvin
varhain kéytetty padtdan kohottelevasta ja korviaan hé-
ristelevastd hevosesta. Tat4 voi verrata sellaisiin ver-
beihin kuin teutaroida, vikuroida ja korskua, jotka
myds liittyvat pddosin yhteen eldimeen: ensimmaéinen
sonniin/hdrk&an, toinen ja kolmas hevoseen.

Ajatusta jatkaen on mahdollista, ettd tilapdisesti on
kaytetty esimerkiksi sanaa korho 'kohottautuileva hevo-
nen', aivan kuten voidaan kayttdd sanaa vikuri viku-
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roivasta hevosesta. Voi jopa olla, ettd Korho on ollut
kaytdssa hevosten erisnimena.
Todennakdisimpid nimedmismotiiveja nden kolme:

1. Ensimmainen Korhoinen on nimetty korhoisuutensa
eli kankean tukkansa vuoksi;

2. ensimméinen Korhoinen on nimetty korhoilunsa eli
paankohottelunsa vuoksi;

3. ensimmdinen Korhoinen on nimetty hevosen mu-
kaan, olipa kyseessa sitten hevosta kuvaileva sana
tai peréti hevosen nimi.

Kaikissa vaihtoehdoissa on mahdollista, ettd Korho on
ollut aluksi henkilon lisanimi ja vasta nimenkantajan
jalkelaisia olisi kutsuttu Korhoisiksi.

4.4.6. Sukunimen levinneisyys

Sukunimen levinneisyydestékin voidaan tehd& alusta-
via paatelmié sen iasté eri alueilla: yleensé sukunimi on
vanhin sielld, missa se on yleisin, koska vanhalla su-
vulla on ollut eniten aikaa lisd&ntya.

Juhani POyhdsen Suomalainen sukunimikartasto |1
erottelee sukunimien kantajissa luovutetun Karjalan ja
Suomen toisistaan. Luovutetun Karjalan alueen Korho-
silla (ympyrét) on vastine aina Suomen puolella siella
minne Korhoset asettuivat, joten ympyréiden ilmaise-
mien Korhosten lukumaéra on puolitettava. Nuolenkar-
jet osoittavat Suomen Korhosten asuinseudut ennen
1900-luvun loppupuolen suurta kaupungistumista.?’

Korhosten tiheimmét keskittymét havaitaan Pieli-
sen—Oulujarven reitilld sekd siitd etelddn Pohjois-Sa-
vossa ja Keski-Suomessa. Luovutetun Karjalan suurim-
mat keskittymat olivat Kurkijoella Laatokan luoteisnur-
kassa sekd ilmeisesti Kivennavalla ja Uudellakirkolla
Kannaksen lounaisnurkassa.

Rautalammin Korhosten alkuperan kannalta mah-
dollisesti tarked Korhosten levidmisreitti nakyisi kul-
kevan Kurkijoelta Haukiveden eteldpuolitse Rantasal-
men ja Joroisten kautta Vanhan Rautalammin alueelle.
Kurkijoeltahan on kotoisin Korhosten kanssa samaan
ryhmaén 1-C1f1 kuuluva Veijalainen.
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Juhani Péyhénen: Suomalainen sukunimikartasto Il
- karjalaiset sukunimet

4.4.7. Sukunimen ikd

Sukunimen ikaa rajoittaa se, mista sanasta tai nimesta
se on johdettu. Esimerkiksi kristillisista etunimisté joh-
detut sukunimet eivét voi olla kovin vanhoja. Korho-
nen sen sijaan voi ainakin tdman puolesta kuulua su-
kunimiemme vanhimpaan kerrostumaan, koska nimen
taustalla oleva sanue on vanha ja laajalti levinnyt.

Savo-karjalainen sukunimikéytantd on syntynyt jo
varhaiskeskiajalla, koska tallaisia sukunimi& esiintyy jo
maamme varhaisimmissa asiakirjalahteissé. Tallaisilla
alkuaan -inen-péatteisilla sukunimilld on vastineita
my06s Vendjan Karjalassa (-ni) ja Virossa (monikkope-
rainen -ste < *-sten). Luovutetun Karjalan alueella on
ollut vanhastaan runsaasti myos -nen-péatteettomia su-
kunimid. Suomesta 16ytyy 30 Korho-sukunimen kanta-
jaa, mutten tiedd onko kyseessd harvinainen vanha
sukunimi vai uusi sukunimi.’

Mainittakoon viel& Staraja Russan keskiaikaisessa
tuohikirjeessé numero 20 esiintyva henkildnnimi Ksrga
(kirjaimet latinalaistettu).®> Nime4 on yhdistetty suo-
men ja sukukielten kurki-sanaan, mutta Ari Korhonen
on ehdottanut, ettd nimi voisikin olla Korha tai Korho.
Tama olisikin d&nteellisesti mahdollista:

1. Vendjén takainen jer » on tiettyyn aikaan vastannut
&annearvoltaan [o]:ta, mutta toiseen aikaan [u]:ta.

2. Vendjan g:114 on korvattu itdmerensuomalainen h.

3. Vendjan jélkitavun a voi edustaa useita itdmerensuo-
malaisia vokaaleja kuten i:t4, ei pelkéstadn a:ta.
My®s o:n korvaajana se olisi mahdollinen.

Kakkoskohta ei oikeastaan sovi kurki-selitykseen, kos-
ka itdmerensuomen Kk olisi oletettavasti korvattu vené-
jan k:lla sanan siséssé aivan kuten se korvattiin sanan
alussakin. Niinpé piddn Korha/Korho-tulkintaa uskot-
tavampana.

Olhavanjoen muinaisten suomensukuisten nimista
ei tiedetd juuri mitddn, mutta itdmerensuomalaisten
kielten pohjoisryhmésté tavattava korho-sanue olisi eh-
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ka voitu tuntea Olhavanjoellakin; ainakin Novgorodin
tuohikirjeessa 292 on karjalan ja vepsan piirteita.?

4.5. Paikannimistontutkimus

Paikannimistod voidaan kayttad asutushistorian lahtee-
néd useammallakin tasolla. Ensimmadinen taso on suku-
nimeéd vastaavan talonnimen levinneisyys ja esiinty-
misalueet. Tassa tapauksessa voidaan kartoittaa Korho-
la- ja Korhonen-paikannimida Rautalammin eteldpuoli-
silta alueilta, tarkoituksena selvittdd Korhosten mah-
dolliset levidmisreitit. Kansalaisen karttapaikka -nimi-
nen palvelu* mahdollistaa haun paikannimilla tai niiden
osilla (esim. haku korho* I6ytad niin Korhon-nimet,
Korhola-nimet, Korhonen-nimet kuin Korhosen-nimet-
kin), ja kdytdssd on 12 eri mittakaavaa. Tdssa kartassa
nédkyvéat Rautalammin eteldpuoliset Korhola-nimiset
paikat Suomessa (Rautalampi aivan keskelld ylareu-
naa):
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Erds Korhola-nimien keskittyméa osuu Haukiveden ete-
ldpuoliseen Eteld-Savoon, Rantasalmen kaakkoispuo-
lelle.

Myds luovutetun Karjalan paikannimid voi hakea
Maanmittauslaitoksen palvelusta Karjalan kartat, ja
erds tuon laajan alueen neljastd Korhonen-nimisesta
talosta 16ytyykin Kurkijoelta (ympyroity punaisella) —
juuri sieltd, mistd Korhosten isdlinjaryhman ainoa ei-
Korhonen (Veijalainen) on kotoisin:

Maanmittauslaitos: http://www.karjalankartat.fi/
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Silti tdmékin yhteys saattaa olla sattumaa, koska Kor-
honen- ja Korhola-nimia on luovutetussa Karjalassakin
useita. Ainakin yhteys jaanee lopullisesti todistamatta,
ellei kyseisen Veijalaisen sukuselvityksesta 16ydy mai-
nintaa tuosta Korhonen-nimisest4 talosta. Tai voihan
olla niinkin, ett4 talon nimi osoittautuukin liian nuorek-
si.

4.5.1. Siirtyméinimisto

Toinen paikannimistontutkimuksen taso on siirty-
manimistd: uudelle alueelle muuttaneet ihmiset nimea-
vat usein paikkoja lahtdseutunsa nimilla. Kun kahdella
alueella esiintyy lahekkéin riittdvan paljon aivan samo-
ja paikannimid, voidaan asutusyhteytta pitaa toteennay-
tettynd. Siirtymanimien avulla on esimerkiksi selvitet-
ty, mistd osista Hamettd on muutettu minnekin pain
Uuttamaata.™®

Rautalammin Korhosten kohdalla tallaista selvitysta
ei ole késittddkseni viela tehty. Hanke olisi tietysti
tyol&s, koska on niin monia mahdollisia (ja véhemman
mahdollisia) lahtdalueita, eikd ole edes varmaa, 10y-
tyykd milloinkaan ylip&atddn mitéén siirtymanimiry-
vastd Rautalammin ja jonkin toisen alueen vaélilta.
Kaikki uudisasukkaat eivat vélttdmatt4 ole harrastaneet
siirtymanimedmistd, ja toisaalta vanhimmat paikanni-
met on jo saatettu korvata moneen kertaan uudemmilla.
Siksi olisikin tirked4 ottaa l&ht6kohdaksi vanhoissa
kartoissa ja asiakirjoissa esiintyvéat paikannimet.

Erityisen uusiutuvia paikannimid ovat omistusnimet
kuten niittyjen ja peltojen nimet (“Heikinpelto" jne.):
ne saattavat vaihtua pahimmillaan joka sukupolvi, tai
viimeistd&n uuden suvun tai naapuritalon saadessa ne
hallintaansa. Pysyvimpina pidetddn hydronyymeja eli
(isojen) vesistdjen nimid. On oletettu, ettd suurten jar-
vien nimet kuten Saimaa ja Pdijanne (joita ei osata se-
littdd mink&an tunnetun kielen pohjalta) voisivat periy-
tyd jopa siitd kadonneesta muinaiseurooppalaisesta kie-
lestd, jota Suomessa puhuttiin tuhansia vuosia sitten,
ennen kuin saame ja suomi levisivat tdnne.

Siirtymanimistdd edustaa se llkka Korhosen ha-
vainto, ettd niin Rautalammilla kuin Rantasalmellakin
esiintyvat melko lahekkaisind talonnimind Korhola ja
Vesterild: Rantasalmella n. 4 km péédssa toisistaan,
Rautalammilla nykydan n. 5 ja 10 km pé&ssé toisistaan
(kaksi Korholaa), mutta aiemmin lahekkdin Kerkonjo-
en suulla. Vertailun vuoksi mainittakoon, ettd Kansa-
laisen karttapaikan ha'uilla 16ytyi Korhola ja Vesterila
myds viidestd muusta kunnasta, mutta niissa ndma talot
eivét yleensd ole ldhekkdin: Sulkavalla etdisyys on n.
20 km, Mikkelissa n. 35 km, Keiteleella n. 10 km, Pie-
lavedelld n. 5 km ja Tervossa n. 16 km (tai 10 km Rau-
talammin Korholaan). Kun liséksi huomioidaan, etta
naista kunnista vain Rantasalmi ja Mikkeli ovat Rauta-
lammin eteldpuolella, j&&8 Rantasalmi ndistd todenné-
koisimmaksi vaihtoehdoksi lahtéalueena.

Korhosten laheisiin isalinjaryhmiin kuuluvia ei 18y-
dy Rantasalmelta, mutta toisaalta yhtakaan Rantasal-
men Korhosta ei ole toistaiseksi testattukaan. Toivotta-
vasti tulevaisuudessa joku heistd testauttaa isélinjansa,
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jolloin saatamme saada vahvistuksen talle mahdollisuu-
delle.

4.5.2. Paikannimien kielellinen tausta

Kolmas paikannimisténtutkimuksen taso liittyy kieleen
nimien takana: sanoihin ja niiden &&nneasuun. Sanoilla
on tietty levinneisyys (alueellinen rajoittuneisuus), ne
saattavat olla muodissa vain tiettynd aikana (ajallinen
rajoittuneisuus), ja niissa voi nékyé tietylle murteelle
tai kielelle ominainen &annekehitys (kielellinen rajoit-
tuneisuus). Sellaiset paikannimet kuin Tornio ja Kemi
kertovat muinaishdmaldisten aktiivisuudesta Perdmeren
rannikolla, koska vain hdméldismurteista tunnetaan ni-
mien selityksiksi sopivat sanat: tornio-sanan merkitys
on 'keihas' ja kemi-sanan merkitys on mm. 'hiekkainen
rantatoyras'.>

Héamalainen &annekehitys *6 > | (kantasuomeen re-
konstruoitu soinnillinen dentaalispirantti [kuten eng-
lannin sanassa this] muuttuu I:ksi) puolestaan nakyy
Salin- ja Lalva-paikannimissd — ensimmainen vastaa
standardisuomen sadin-sanaa ja jalkimmdinen latva-
sanaa. Muissa murteissa ei samanlaista &dnnekehitysta
ole tapahtunut. Savolainen aannepiirre puolestaan on
esimerkiksi ht-yhtym& standardisuomen ts-yhtymén
vastineena: Mehté&-nimien kiila Kalajoki-, Ypparinjoki-
ja Pyhédjokilaaksoissa osoittaa havainnollisesti savolais-
ten uudisasuttajien levittdytymisen Pohjois-Pohjan-
maalla aina rannikon tuntumaan asti.
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Sana- ja &annehistoriallisin kriteerein voidaan jaljittaa
sitd, minkd murteen tai kielen alueelta muuttaneet ovat
nimenneet paikkoja tietyll4 alueella. Esimerkiksi Rau-
talammin Huuhkovuori kuuluu hyvin suppealevikkis-
ten Huuhko-nimien ryhmééan: niitd tavataan vain Kal-
laveden itdpuolelta, Rautalampi on ainoa l&nsipuolinen
esiintyma. Nimeé&jé lienee tullut Rautalammille id&sta.
Huuhko-sana on huuhkajan vaannds, ja sitd on kaytetty
erityisesti mékien ja vuorien nimedmiseen.
Palovuori-nimet puolestaan painottuvat selvésti
Lansi-Suomeen, erityisesti Varsinais-Suomeen, ja Poh-
jois-Savoon ne nayttdisivat levinneen Paijat-Hameesta.
Rautalampihan onkin jamsaldisten vanhaa erdmaata.
lisvesi-nimen alkuosa (maariteosa) siséltdd Suomalai-
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sen paikannimikirjan mukaan saamenkielisen ‘itsed’'
merkitsevan sanan.>* Rautalammin alueella ja naapuri-
kunnissa on muitakin saamelaisperdisia paikannimia
kuten Kiesimd, Konnevesi, Rappaatvuori, Lummukka,
Suuri-L&4na ja Pieni-La4na."

Karjalaisperdisid nimia olisi myds mahdollista jal-
jittaa,2?* mutta tata kartoitusta ei liene viela Pohjois-
Savon osalta tehty. Toisaalta paikannimien lahtokielen
selvittdminen kertoo vain yleisestd asutushistoriasta,
koska ei voida tietdd, kuka nimet on antanut tai tuonut.
Poikkeustapauksena voisivat olla tietyn talon mailta ja
erdmailta 16ytyneet paikannimet, joiden voitaisiin olet-
taa olevan taloa asuttaneen suvun antamia.

5. Yhteenveto tuloksista

Geenisukututkimuksen ja laajemmin monitieteisen su-
kuhistorian tulosten perusteella piddn Rautalammin
Korhosten isélinjan todenndkdisimpand lahtdalueena
Kurkijoen aluetta Laatokan luoteisnurkassa. Ei kuiten-
kaan naytd mahdolliselta, ettd Korhosten esi-isat olisi-
vat jo 1100-luvulla siirtyneet suoraan Rautalammille,
vaan valietappina nayttdisi todenn&kdisimmin olleen
Haukiveden eteldpuolinen Eteld-Savo, tarkemmin Ran-
tasalmen—Joroisten alue.

Tatd oletusta tukevat tai ainakin sen kanssa ovat
sopusoinnussa seuraavat seikat:

1. Rautalammin Korhosten isdlinjan l&himmaét geneetti-
set sukulaiset ovat Sotkamon Korhonen ja Kurkijo-
en Veijalainen. Toiseksi l&hinta tasoa edustava su-
kulaisryhmé keskittyy Etel&- ja Pohjois-Savoon, yk-
sittdisesiintymid ollessa Kainuussa ja luovutetussa
Karjalassa (luku 3).

2. Sotkamon Korhosten suullisen perimatiedon mukaan
Karjalankannakselta tulleet veljekset asettuivat
Pohjois-Savoon ja Sotkamoon (luku 4.3).

3. Rautalammin suuntaan osoittaa Korhonen-suku-
nimen kantajien kiila Kurkijoelta Eteld-Savon kaut-
ta (luku 4.4.3).

4. Kurkijoella on Korhonen-niminen talo (luku 4.5).

5. Rantasalmella on ldhekkéin Korhola- ja Vesterila-
nimiset talot, aivan kuten oli Rautalammillakin (lu-
ku 4.5.1).

Rautalammin Korhosten esi-isien todennédkdiset vai-
heet voidaan rekonstruoida seuraavasti:

1000-luvulle jKr. tultaessa Laatokan luoteisnurkas-
sa ja Vuoksen suuseudulla kehittyi vauras ja kukoistava
Muinais-Karjala viikinkien id&ntien pohjoispuolelle.
Vaurauden taustalla oli epéilematta turkiskauppa. Seu-
raavalla vuosisadalla muinaiskarjalaiset levittaytyivéat
laajoille alueille pohjoisen suunnalle pyrkien mahdolli-
sesti ottamaan haltuunsa turkismetsat. Korhosten 1.
geneettinen esi-isa (I-C1f1) vasta syntyi tdssa vaihees-
sa, joten hanen jalkeldisensa eivat ilmeisesti aivan heti
lahteneet levittdytymaan.

On mahdollista, ettd jo tdma esi-isd oli nimeltdan
Korhonen, koska savo-karjalainen sukunimistd on syn-
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tynyt jo néihin aikoihin ja koska esi-isan jalkelaisista
kolme on Korhosia ja yksi Veijalainen. Mahdollisesti
Veijalainenkin siis polveutuu aiemmasta Korhosesta.

1200-luvun aikana kyseisen esi-isdn jalkeldisia
siirtyi Kurkijoelta Etela-Savoon Haukiveden etelédpuo-
lelle, osan kuitenkin jaadessa Kurkijoelle. Taman siir-
tymisen on taytynyt tapahtua ennen P&hkin&saaren
rauhaa 1323, koska sen jélkeen ei Novgorodin puolelle
jaaneilld olisi ollut samanlaista mahdollisuutta tai halua
siirtyd Ruotsin puolelle.

Karjalainen heimo jakautui tdmén rajan vuoksi
kahtia: lansikannakselaiset, Lappeen karjalaiset ja sa-
volaiset jaivat Ruotsin alueelle ja omaksuivat rooma-
lais-katolisen uskon, kun taas itdkannakselaiset, laato-
kankarjalaiset, aunuksenkarjalaiset ja inkeroiset jdivat
Novgorodin puolelle ja omaksuivat kreikkalais-kato-
lisen uskon. Mydhemmin 1600-luvulla myds Kakisal-
men Karjala (mukana Itd-Kannas ja Suomen Pohjois-
Karjala) paatyivat osaksi Ruotsia, minka johdosta ta-
pahtui osittaisia véestonsiirtoja ja kielimuotojen sekoit-
tumista. Tatd jakoa kuvastaa se, kuinka muinaiskarja-
lan jalkelaiskielimuodot lasketaan suomen tai karjalan
kielen alle:

MUINAISKARJALA

Suomenlahden- Laatokan-
karjala karjala

I I Savo I I Aunus

Inkeroinen Viipurin- Kékisalmen-  Varsinais-
karjala karjala karjala

INKEROINEN suomi KARJALA
1500-luvun alkupuolella kuningas Kustaa Vaasa avasi
erdmaat uudisasutukselle, jolloin savolaiset alkoivat le-
vittdytyd hamaélaisten vanhoille erdmaille Pohjois-Sa-
voon ja Keski-Suomeen, ja sitten aina Kainuuseen ja
Pohjois-Pohjanmaalle asti. Pohjois-Karjala avautui sa-
volaisille Stolbovan rauhan jalkeen 1617.

Taman tilaisuuden hyddynsi myds Rautalammin
Korhosten esi-isda Tuomas Pekanpoika, joka asettui
alueelle 1500-luvulla ostettuaan maata hamaélaisilta
talonpojilta. Tasta eteenpéin sukututkimus voi seurata
Rautalammin Korhosten vaiheita historiallisista asia-
kirjoista.

5.1. Tulevaisuuden niakymia

Edelld esitetty sukuhistoriallinen katsaus tulee luulta-
vasti (ja toivottavasti) tarkentumaan tulevaisuudessa.
Esitelméni jalkeen llkka Korhonen ehdotti jonkun Ran-
tasalmen Korhosen isélinjan testaamista vaikkapa su-
kuseuran toimesta, ja tdma ajatus on erittdin kannatet-
tava. 1100-luvun geneettisesta esi-isdstd Rautalammin
Korhosten viimeiseen yhteiseen esi-isdén on tapahtunut
kaksi mutaatiota hitaissa markkereissa, joten jossain on
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oltava mies, jolla on ehtinyt tapahtua vasta toinen nais- keille me olemme sukua. Eri alueiden suomalaisten
td mutaatioista. Kun téllainen mies léytyy, saadaan valilla on suurempia geneettisia etaisyyksia kuin keski-
Rautalammin Korhosten isélinjoihin yksi tarkentava sen Euroopan eri kansojen valilla.'
valiporras lisad. Suurella todennakdisyydella myds esi- Tuloksista on hydtyd sekd oman suvun ettd esivan-
isien sijoittuminen aikaan ja paikkaan tarkentuu tallgin. hempien asuinseudun menneisyyden selvittdmisessa, ja
Geenisukututkimuksesta tai omista juuristaan kiin- viime kadessa suomalaisten alkuperédn selvittdmisessa.
nostuneiden kannattaa ilman muuta testauttaa isa- ja Mitd enemmén testituloksia, sitd tarkemmaksi kasityk-
aitilinjansa, ja nyky&an on mahdollista testauttaa myds semme muuttuu.
autosomaalinen DNA:nsa (niiden 22:n kromosomin Geenitestejd jo teettaneiltd voi aina kysell& neuvoja,
DNA, jotka periytyvat molemmilta vanhemmilta) ns. mikali asia tuntuu vaikeasti lahestyttavalts, ja itsekin
genominlaajuisella testilld (Family Finder tai Relative neuvon mielell&ni.
Finder). Siind ei voida seurata tiettyja linjoja kauas
menneisyyteen, mutta tulokset kertovat véestotasolla hakkinenjaakko@gmail.com
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LIITE: HAPLOTYYPPISUKUPUUT

Mukaan on poimittu padasiassa sellaisia haplotyyppeja, joiden sijoittuminen on varmistettu erillisilla SNP-
testeilla. Korhosten isdlinjan esi-isien kohdalla mukana on laajemminkin haplotyyppeja, koska sukupuun
latvusta tai oksan kérked lahestyttaessé erottavia STR-mutaatioita on kertynyt jo siind maarin, etteivat haplo-

tyypit kdytdnndssa voi sijoittua endd muihin oksiin.

ltéinen Suomi  Volgan alue

21940

| 21941

Savolainen Karjalainen

Skandinavia,
Baltia, Lans,i
Espanja I—|—| Ugrilais-turkkilainen

N1c1alala N1c1a1a1b N1c1ala2a N1c1ala2b

L550| L1022| |Z1935 I|_1034

N1c1ata1 N1cl1a1a2

VLZQI |Z1 936
N1 c'lla1 a

L1026

N1c1a1 Siperia

L708

N1c1la

M178

N1c1

M46/Tat

N1c

A. Padhaploryhma N1:n haploryhmat:
(N1 — Nlcla=TGD 18/67)

N1
132314101113111211141416=30180909111225142029131314141111181914141818
36361210110815160811100811101221211410121217071322211412111011111211
Nlc L729+
132314101213111211141416=30180909111225142029131315151111181914141819
36361210110815160811100811101221211410121217071321211412111011111211
N1cl Tat+ (Epavarma johtuen aineiston vahyydesta)
132314101213111210141416=30180909111225142029141415151111182014141719
36361210110815170811100811101221211410121217071320211512111011111211
Nlcla M178+
132314111113111210141416=30171010111225142029141415151111182014151619
36361210110815170811100811101221221410121217071320211512111011111211
N1c2 L666+
132314101213111211131416=29170909111228141929131315151111181915141819
36361210110815160811100810101221231310121217071321211412111011111211
N1c2a (« Nla) M128+
132314101213111211131516=29160909111228141928131315151111181915141918
36361210110815160811100810101222231310121217071321221412111011111211
N1c2b («— N1b) P43+
132314101213111210131416=29170909111228141929131416161111181915141819
36361210110815160811100810101220231310121217071321211412111011111211
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B. Haploryhma N1cla:n alahaploryhmat:
(N1cla — Karjalainen = TGD 8/67; N1 — Karjalainen = TGD 26/67)

Nlcla M178+
132314111113111210141416=30171010111225142029141415151111182014 151619
36361210110815170811100811101221221410121217071320211512111011111211
Nicla-Il
132314111113111210141416=30171010111225141929141415151111182014 1516 19
36361210110815170811100811101221221410121217071320211512111011111211
Nlcla-I11 L1026+
142314111113111210141416=30171010111225141929141415151111182014 151619
36361210110815170808100811101221221410121217071320211512111011111211
Suomenlahti VVL29+
142314111113111210141416=30171010111225141929141415151111182014 151619
36361410110815170808100811101221221410121217071320211512111011111211
Pohjoinen (Hamélainen) L1022+
142314111113111210131416=29171010111225141929141415151111182014 151619
35351410110815170808100811101221221410121217071320211512111011111211
Etelédinen L550+
142314111113111210141416=30170909111225141928141415151111182014 151619
36361410110815170808100811101221221410121217071320211612111011111211
Skandinaavinen (esimerkki)
142314101113111209141416=30160909111225141928141415151110182014 151619
3838141011081517 0808 1008 10101221221410121219071321221612111011111211
Balto-puolalainen (esimerkki)
142315111114111210131416=29170909 111225141928 1414 151511111820 14 1517 19
36361310110815170808100811101221221410121216071320211612111011111211
Volgalainen-1 71936+
142314111113111210141416=30171010111225141929 14 14 151511 11 18 20 14 15 16 19
36361210110815170808100811101221221410121217071320211512111011111211
Volgalainen-11
142314111113111210141416=30171010111225141930141414141111182014 151819
36361210110815170808100811101221221410121217071320211512111011111211
Laatokkalainen-1 21935+
142414111113111210141416=3017101011122514193014 1414141111 182014151819
36361210110815170808100811101221221410121217071320211512111011111211
Laatokkalainen-11
142414111113111210141416=30171010111225141930131314141111182014151819
36361210110815170808100811101221221410121217071320211512111011111211
Savolainen
142414111113111210141416=30171010111225141930131314141111181814151819
36361210110815170808100811101221221410121217071320211512111011111211
Karjalainen
142414111113111210141416=30171010111225141930131314141111182014151819
36361210110815170809100811101221221410121217071320211512111011111211
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C. Karjalaisen ryhman alaryhmat Korhos-keskeisesti:
(Karjalainen — I-C1fla = TGD 11/67; N1cla — I-C1fla = TGD 19/67; N1 — Karjalainen = TGD 37/67)

Karjalainen FHT
142414111113111210141416=30171010111225141930131314141111182014151819
36361210110815170809100811101221221410121217071320211512111011111211
Haakana 254327 Rautjarvi EKA 21941
142414101113111210141416=30171010111225141930131314141111182014151919
36361210110815170809100811101221221408121219071320211512111011111211
Malkia 161084 Ruokolahti? EKA Z1941—
142414111113111210141416=30171010111225141930131314141111182014151919
36361210110815160809100811101221221410121217071320211512111011111211
Ruti-Bergh (N8612-R +2; 185414-B +6) Viipuri KAR, Viro
142415111113111210141416=30171010111225141930131314141111182014151919
37371210120815170809100811101222221410121317071320211514111011111211
Kymenlaaksolainen (N32035 +2; 155964 +3) Kymi KYM
142414111113111210141516=30171010111225141930131314141111182014 151819
36361210110815170809100811101221221410121218071320221512111011111211
10-ryhma
142414111113111210141416=30171010111225141930131314141111182014 151819
35351210110815170809100811101221221410121218071320211512111010111211
Kahra 200349 Alavus EPM 21941
142414111113111210141416=30171010111225141929131314141111182014 151819
35351210110815170809100811101221221410121218071320211512111010111211
Holappa 111650 Kakisalmi KAR Z1941—
142414111113111210141416=30171010111225141930131314141111182014151819
35351210110815170809100811101222221410121219071320211512111010111211
Oinas 188473 Pudasjarvi PPM 21941
152414111113111210131416=29181010111225141931131314141112182014151819
35351210110815170809100811101221221410121218071320211512111010111211
Pre-z21941
142414111113111210141416=30171010111225141931131314141111182014151819
36361210110815170809100811101221221410121217071320211512111011111211
Venaléinen
142414111113111210141416=30171010111225141931131314141111182014161819
36361210110815170809100811101221221410121216071320211512111011111211
Bedanov N86125 Arkangel RUS 71941
142414101213111210131416=29171010111225141931131314141111182014 161819
34341210110815170809100811101220221410121216071420211512111011111211
Volkov 93463 Krasomysskay RUS Z1941—
142414111113111210141416=30171010111225141931131314141111182014 161816
36361210110815170809100811101221221410121216071320211512111011111211
Z1941+ (Z1940-)
142414111113111210141416=30171010111225141931131314141111182014151819
36361210110815170809100811101221221410121217071320211512111011111211
Shikalov 154501 Udmurtia RUS 721941+ Z1940—
142414111113111210141416=30171010111225141931131314141111182014151819
36361210110815170809100811101221221410121217071320221512111011111211
Bikbulatov 148141 Tatarstan RUS 721941+ Z1940—
142414111113111210141416=30161010111225142031131314141111182014151718
36361210110815170809100811101221221410121218071320211512111011111211
Gregorieff 163129 Pietari RUS 21941+ Z1940-
1424151211131114101514 16=311709 0911122514 1933131314141111 182014151919
35351210110815170809100811101221221410121215071321211512111011111211
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Z1940+
142414111113111210141416=30171010111225141931131314141111182014151819
36361210110815170809100811101221221410121217071320211512111011111211

Vihavainen 227532 Sulkava ESA 71940+
142414111113111210141415=29171010111225141931131314141111182014161819
35351210110815170809100811101221221410121217071420211512111011111211

Heikinpoika 195630 Huittinen SAT Z1940+
142414111113111210141416=30171010111225141931131314141111182014151619
37371210110815170809100811101221221410121217071320181512111011111211

Korhonen 273931 ? (Nimi didin puolelta)
142414111113111210131416=29171010111224141931131314141111182014151817
36361210110815170809100810101221221410121217071320211512111011111211

|
142414111113111210141416=30171010111225141931131314141111182014151819
36361210110815170809100811101221221410121217071220211512111011111211
I-A
142415111113111210141416=30161010111225141932141414141111182014151919
35351210110815170809100811101222221410121217071221211612111011111211
Keso 167408 Vesilahti PIR 21940+
142415111113111210141416=301610101112251419321414141411111820141519 19
35351210110815170809100811101222221410121217071221211712111011111211
260835 ?
142415111113111210141417=311610101112251419321414141411111820141519 19
35351210110815170809100811101222221410121217071221211612111011111211
1-B
142414111113111210141416=30171010111225141931131314141111182014151819
36361210110815170809100811101221221410121216071220211512111011111211
Hutri N29829 Antrea KAR
142414101113111210141417=31171010111225141831131314141111182014151819
36361210110815170809100811101221221410121216071220211512111011111211
I-B1 Ikonen—Rissanen Fmod (146503-R +7; 166175-1 +2; 167356-1 +3; N29312-| +2)
lisalmi PSA, llomantsi PKA
142415111113111210141416=30171010111225141930131314141111182015161819
36361210110815170809100811101221221410121216071220211512111011111211
1-B2 Etelakarjalais—péaijathamaléinen Fmod (156450 +8; 109269 +5; 122863 +2;
122761 +2; 130654 +2; 184573 +5; 112093 +10) Pietari RUS, Lappeenranta EKA,
Joutseno EKA, Hollola PHA (x 3), Petajavesi KSU
142514111113111210141416=30171010111225141932131314141011182014151819
37371210110815170809100811101221221410121216071420211512111011111211
I-C
142414111113111211141416=30171010111225141931131314141111182014151719
36361210110815170809100811101221221410121217071220221512111011111211
Alekseev 237642 Tsuvassia RUS 71940+
142414111113111211141416=30171010111225141932141414141111182014151719
36361210110915170809100811101221221310121217071222221512111011111211
1-C1
142414111113111211141416=30161010111225141931131314141111182014151719
36361210110815170809100811101221221410121217071220221512111011111211
I-Cla
142414111113111211141416=30161010111225141931131314141111182014151819
38381210110815170809100811101221221410121217071220221512111011111211
Wallius (118852) Lieksa PKA
142414111113111211131416=30161010111224141931131314141111182014161819
38381210110815170809100811111221221410121218071220221512111011111211

31



Korhosten sukuhistorian tarkentaminen geenisukututkimuksen avulla Jaakko Hakkinen 16.6.2013

I1-Clal Pyykk6—Marttinen Fmod (108481-P +4, 100148-P +3, 109104-P +3, 124290-P +1, N20875-P +1,
159417-M +4, 157442-M +2, 157547-M +1, 157549-M +1, 155738-M +0) Utajarvi PPM, Nurmes PKA,
Pielisjarvi PKA, Inkeri INK, Pet&jéavesi KSU, Hirvensalmi ESA

142414111113111211141416=30161010111226141931131314141111182014151819
39391210110815170809100811101221221410121217071220221512111011111211
1-C1b Ramsi—Mottonen Frec
142414111113111211141416=30161010111225141931131314141111202014151719
37371210110815170809100811101221221410121217071220221512111011111211
Ramsi 92404 Saarijarvi KSU
142414111113111211141416=30161010111225141932131314141111202014151719
37371210110815170809100811101221221410121217071220221512111011111211
Mottonen 248967 Paltamo KA
142414101113111211141415=29161010111225142031131314141111202014 151720
37371210110815170809100811101221221410121217071120221512111011111211
I-Clc Partanen—-Andrejev Fmod (N69253 +5; 264224 +3) lisalmi PSA, Salmi KAR
142314111113111211141416=30161010111225141931131314141111182014151719
37371210110815170809100811101221221410121217071220221512111011111211
I1-C1d Nikunen—Kuopa—Honkanen Fmod (196648-N +2; 180436-K +3; 193123-H
+4) Lemi EKA, Pyhajarvi KAR, Sundsjo SWE?
142514111113111211141416=30161010111225141931131314141111182014151719
36361210110815170809100811101221221410121217071220221512111011111211
I-Cle Korhonen—tuntematon Frec
142414101113111211141416=30161010111225141931131314141111182014151719
36361210110815170809100811101221221410121217071220221512111011111211
Ari Korhonen 172715 Nilsid PSA 721940+
142414101113111211141416=30161010111325141931131314141111182014151719
37371210110815170809100811101221221410121217071220221512111011111211
Tuntematon 218829
142414101113111211141416=30171010111225141931131314141211182014151919
36361210110815170809100811101221221410121216071220201512111011111211
I-C1f Korhonen—Veijalainen—Piirainen—Jordan—Nykéanen Frec
142414111113111211141415=29161010111225141931131314141111182014151719
36361210110815170809100811101221221410121217071220221512111011111211
Piirainen 258167 Mantyharju ESA
142414111113111211141415=29161010111225141931131314141111182014151719
36361310110815170809100811101221221410121217071220221511111011111211
Jordan 116962 Varkaus PSA
142414111113111211141415=29161010111225141931131314141111182014151819
36361210110815170809100811101221221410121218071220221512111011111211
Nykéanen 180942 Joroinen ESA (37 markkeria!)
142414111113111211141415=29161010111225141931131314141111182014151719
37371210[110815170809100811101221221410121217071220221512111011 1112 11]
Tuntematon 202772
142414101113111211141415=29161010111225141931131314141111182014151818
38381210110815170809100812101221221410121217071220221512111011111211
I-C1f1 Sotkamo-Rautalampi Frec
142414111113111211141415=29161010111224141931131314141111182014151719
37371210110815170809100811101221221410121217071220221512111011111211
Veikko Korhonen 213040 Sotkamo KAl 71940+
142414111113111211141415=29161010111224141931131314141111182014151819
37371210110815170809100811101221221410121216071220221512111011111211
Veijalainen 165833 Kurkijoki KAR
142414111113111211141415=29161010111224141931131314141111182014151619
37371210110815170809100811101221221510121217071220231512111011111211
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I-C1fla Rautalammin Korhoset Frec
142414111113111211141415=29161010111224141831131314141111182014151719
37371210110815170809100811111221221410121217071220221512111011111211

llkka Korhonen 285247
142414111113111211141415=29161010111224141831131313131111182014151719
37371210110815170809100811111221221410121217071220231512111011111211

Petri Korhonen 115186 71940+
142414111113111211141415=29161010111224141831131314141111182014151719
36361110110815170809100811111221221410121217071320221512111011111211
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