Saamelaisten muinaiseurooppalaiset juuret
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Genetiikassa on edistytty viime vuosikymmenind huimaa vauhtia, ja viime aikoina suosiota on saavuttanut
erityinen "tee-se-itse-geenianalyysi”. Kyse ei ole sentédan koeputkien rapeltdmisestd, vaan geeniohjelmien
kaytosta — netistd kun ovat usein vapaasti ladattavissa ne samat analysointiohjelmat, joita akateemisissakin
geenitutkimuksissa kaytetadn. Maailmalla eréat geenibloggaajat ovatkin perustaneet projekteja, joihin kau-
pallisissa yrityksissd geenejéan testauttaneet yksityishenkilot voivat lahettdd geenidatansa analysoitaviksi ja
muihin naytteisiin verrattaviksi. Verrokkindytteind on usein geenidataa eri puolilta maailmaa, siltd osin kuin
sitdkin on vapaasti saatavilla. Lopputuloksena on laadultaan suunnilleen akateemisiin geenitutkimuksiin
verrattavia tuloksia, tosin vapaamuotoisemmin esitettyna.

Suosituin lahestymiskulma "tee-se-itse-geenianalyyseissa” on niin sanottujen genominlaajuisten sekoitus-
laskurien luominen. Kéytanndssa tdma merkitsee sitd, ettd ohjelmaan syotetdén eri véaestdjen geenidata, min-
ka jalkeen ohjelman késketdan etsia tietty maara tekijoitd (komponentteja). Tekijat nimetddn usein niiden
kansojen tai alueiden mukaan, joissa tai missd ne ovat huipussaan. On huomattava, ettd kyseessa on siis kul-
loinenkin tulkinta kulloisestakin geenidatasta: esimerkiksi jossain laskurissa voi olla suomalainen tekijé, jos
halutaan selvittdd, kuinka paljon naapurikansoilla on samanlaisia geeneja kuin suomalaisilla. Suomalaisten
sisdisten suhteiden kartoittamiseen tallaisesta laskurista taas ei ole juurikaan apua, vaan havainnollisempaa
on télloin kayttad esimerkiksi sellaista sekoituslaskuria, josta 16ytyvét vaikka skandinaavinen, balttilainen ja
venaldinen tekija. Néiden perusteella voidaan sitten nahda eri alueiden suomalaisten véliset erot: esimerkiksi
varsinaissuomalaisissa olisi enemmaén skandinaavista tekijaa kuin pohjoiskarjalaisissa.

Erilaiset sekoituslaskurit siis tarkastelevat kulloistakin geenidataa omissa puitteissaan, mutta ne antavat
silti samansuuntaisia tuloksia. Esimerkiksi lansisuomalaiset ovat aina samankaltaisempia skandinaavien
kanssa kuin itdsuomalaiset, aivan riippumatta siitd, millaisia tekijoita ja kuinka monta kulloinkin on mukana.
GEDmatch-palvelun avulla koko genominsa (lahemmads miljoona SNP:td 22:sta kromosomista) testauttanut
(esimerkiksi FamilyTreeDNA:n Family Finder -testi tai 23andMe:n Relative Finder -testi) voi jalkikateen
ajaa geenidatansa eri laskureissa. Eri foorumeilla sitten kerataan yhteen henkildiden laskurituloksia ja selvi-
telldén esimerkiksi suomalaisten alueellisia ryhmia.

Taman valttdmattomén johdatuksen kautta padstdankin saamelaisiin. Magnus Ducatus Lituaniae Projectin
(Liettuan suuriruhtinaskunta) uusi World 22 -sekoituslaskuri jakaa maailmanlaajuisen geenidatan peréti kah-
teenkymmeneen kahteen eri tekijaan, ja mukana on mielenkiintoisesti esimerkiksi useita erilaisia siperialaisia
tekijoita: pohjoissiperialainen tekija on huipussaan nganasaneilla (80,2 %), samojedilainen tekija hanteilla
(64,6 %) ja selkupeilla (56,2 %), itasiperialainen tekija jakuuteilla (64,3 %) ja evenkeilld (58,3 %) seka pa-
leosiperialainen tekija korjakeilla (71,9 %). Tassa laskurissa saamelaisilla ei kuitenkaan ole siperialaisia teki-
jOitd kuin kuutisen prosenttia; 15,5 % on koilliseurooppalaista tekijaa (huipussaan liettualaisilla, n. 80 %) ja
peréti 76,4 % pohjoiseurooppalaista mesoliittista tekijaa.

Missddn nykyeurooppalaisessa véestossd ei viimemainittu tekijé ole lahesk&an yhtd korkea; lahimmaéksi
paasevat suomalaiset (24-37 %) seka vepséaldiset, karjalaiset ja inkerildiset (yli 20 %). Pelkka sijainti Euroo-
pan pohjoisessa periferiassa ei kuitenkaan yksindan vield oikeuta kyseisen tekijan nimittdmista "mesoliitti-
seksi" (= keskikivikautinen), jolla viitataan neoliittista maatalouselinkeinon leviamistd vanhempaan aika-
tasoon. Kuitenkin &skettdin ilmestyneen geenitutkimuksen (Skoglund et al. 2012) mukaan Ruotsissa eli Kivi-
kauden lopulla kahdenlaista vaestdd: kuoppakeraamisen kulttuurin metsastéjé-kerailijat muistuttivat geeneil-
tdan eniten nykyisid pohjoiseurooppalaisia, kun taas suppilopikarikulttuurin maanviljelijat muistuttivat gee-
neiltddn eniten nykyisid Valimeren eurooppalaisia (sardinialaisia ja kyproslaisia). Tutkimuksen kartta osoit-
taa, ettd Skandinaviassa ja L&nsi-Euroopassa onkin selvasti enemman Valimerelta tulleiden maanviljelijéiden
geenejé kuin Koillis-Euroopassa:



il

Estimated Neolithic farmer ancestry (red) in European populations
(Skoglund et al. 2012: Origins and Genetic Legacy of Neolithic
Farmers and Hunter-Gatherers in Europe)

Tassa tutkimuksessa ei ollut mukana saamelaisia, mutta voitaneen silti paatellg, ettd vahemman uusia geeneja
merkitsee yleensd enemman vanhoja geeneja (ellei sitten ole tullut muita uusia geenejé eri suunnalta). T&méan
tutkimuksen kivikautisia metsastaja-kerailijoita ei myodsk&én ole mukana World 22 -sekoituslaskurissa. Sen
sijaan siind on mukana Espanjan La Brafian mesoliittisen kivikauden metséstédja-kerdilijoitd toisesta muinais-
DNA-tutkimuksesta (Sdnchez-Quinto et al. 2012), ja néilta laskuri 16ysi 80 % sitd samaa tekijd, jota saame-
laisilla on 76,4 %. Toisin sanoen suunnilleen kolme neljasosaa saamelaisten geeneista nayttaa periyty-
van Euroopan mesoliittisilta asukkailta, kun seuraavana listassa olevilla suomalaisilla tatd periméa on
keskim&arin runsas neljasosa.
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Mikd myds on mielenkiintoista, niin baskit eivat ole erityisen lahelld La Brafiaa tai saamelaisia: baskeilla
kyseistd mesoliittista tekijaa on vain 2,1 %, ja eniten heill& on atlanto-valimerellista tekijaa (59,2 %), joka on
nimenomaan neoliittisiin maanviljelijoihin yhdistettava tekija. Toiseksi eniten baskeilla on koilliseurooppa-
laista tekijaa (33 %), mutta tdmén tekijan nimivalinta ei ole erityisen onnistunut, koska sitd tavataan korkeina
pitoisuuksina kautta Euraasian: englantilaisilla sitd on 46,3 % ja Tyynenmeren aleuteilla vield 42,7 %.
Mydskaan edelld mainitun tutkimuksen mukaan mik&én lounaisen Euroopan nykyvéesto ei ole lahelld La
Brafian DNA:ta (Sanchez-Quinto et al. 2012). Baskit edustavat siis tulokasvaestoa jostain idempéa Valime-
reltd, aivan kuten lansieurooppalaiset suuressa maarin muutenkin, kielikuntaan katsomatta. Tata havainnol-
listaa World 22 -tekijoiden samankaltaisuuden perusteella PAST-ohjelmalla tuottamani MDS-kuvaaja (multi-
dimensional scaling, ks. edelld), jossa baskit asettuvat vasemmalle skandinaavien taakse (~ neoliittiset
maanviljelijageenit), kun taas saamelaiset sijoittuvat alas lahelle La Brafiaa.

Kielen osalta ndma geenitulokset eivat luonnollisestikaan voi kertoa juuri mitdan — ainoastaan sen, ettéd
saamesta tuskin kannattaa etsié baskilaista substraattia, koska baskit vaestoné (ja suurella todennédkdisyydella
heidan kielensakin) ovat saapuneet Iberiaan vasta tuhansia vuosia sen jalkeen kun saamelaisten geneettisten
esivanhempien péaosa oli jo marssinut paririvissa kauas pohjoiseen vetdytyvdn mannerjaatikon perassa.
Saamelaisten varhaisimmat esivanhemmat ovat puhuneet jotain sittemmin kadonnutta paleoeurooppalaista
eli muinaiseurooppalaista kieltd, josta kuitenkin on voitu eristaa joitain sanoja Lapin paikannimiston erityis-
piirteiden avulla (Aikio 2004).

Saamelaisten nykyinen kieli puolestaan ndyttad levinneen Lappiin vasta viimeisten parin tuhannen vuo-
den aikana (Aikio 2006; yhteenveto suomeksi Hakkinen 2010), ja talle 10ytyy myts mahdollinen geneettinen
vastine: eréat siperialaiset ja itdaasialaiset aitilinjat kuten Zla ja D5a3a, joita on Suomen saamelaisilla yh-
teensd perdti 16 % (Ingman & Gyllensten 2007; Derenko et al. 2010), nayttavat levinneen Uralin tienoilta
lannen ja luoteen suuntaan vasta noin 3 000 vuotta sitten. Samoja linjoja esiintyy myos suomalaisilla ja muu-
tamilla muilla uralilaisilla kansoilla, mutta harvinaisempina. Mahdollisesti saamelaisilla ndmé itéiset geenit
ovat sailyneet paremmin aivan kuten niitd vanhemmat muinaiseurooppalaiset geenitkin, ehka siksi etta nuo-
rempia vieraita geenivaikutteita on tullut véhemman.

Yhteenvetona todettakoon, ettd saamelaisten geeniperimésté noin kolme neljannesté nayttéa olevan mui-
naiseurooppalaista perua ja yksi neljannes myéhempaa itéista ja yleiseurooppalaista periméaa.
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